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IPI:IPI00418471.6 466 53,62 5,12 Vimentin 44,21 47,21 708 925 405 441 2,48 0,51 1,03 1,81 1,03 0,54 1,15 0,50 0,84 0,95 0,70 2,35 1,29 0,83 8475,9 5472,4 8389,8 8254,2
IPI:IPI00019502.3 1960 226,39 5,60 Isoform	  1	  of	  Myosin-‐9 16,94 17,4 147 169 100 99 0,97 1,03 0,70 0,80 0,89 0,81 1,59 0,51 1,04 1,02 1,65 0,79 0,76 1,02 1770,4 1208,8 1514,2 1671,3
IPI:IPI00216952.1 572 65,10 6,84 Isoform	  C	  of	  Lamin-‐A/C 19,93 23,78 137 165 77 79 2,30 1,15 0,81 0,95 0,83 1,77 1,19 0,86 1,10 0,98 1,22 0,97 1,36 2,09 1172,9 898,9 1280,4 1215,6
IPI:IPI00607693.2 566 62,35 6,60 carboxylesterase	  1	  isoform	  c	  precursor 11,84 14,66 123 126 78 77 0,66 1,12 0,37 1,52 1,36 0,94 0,46 0,75 1,56 1,43 1,42 0,73 1,33 1,75 1205,6 996,4 911,1 1144,6
IPI:IPI00894365.2 351 39,20 5,59 cDNA	  FLJ52842,	  highly	  similar	  to	  Actin,	  cytoplasmic	  1 35,9 27,35 465 657 44 63 1,39 1,78 1,04 0,60 1,41 2,80 0,90 0,86 1,61 0,64 1,54 0,93 1,76 2,97 6339,0 3857,1 6777,6 8565,4
IPI:IPI00455315.4 339 38,58 7,75 Isoform	  1	  of	  Annexin	  A2 23,6 32,74 53 114 33 55 1,03 1,51 1,65 0,82 0,71 0,66 1,83 1,46 0,62 0,89 1,26 0,62 0,88 0,78 905,8 473,4 1465,7 1509,6
IPI:IPI00440493.2 553 59,71 9,13 ATP	  synthase	  subunit	  alpha,	  mitochondrial 13,02 17,9 52 86 35 50 1,13 0,98 1,21 1,06 1,13 1,23 0,90 1,23 0,80 1,01 1,21 1,28 0,67 0,74 645,8 524,8 820,8 803,1
IPI:IPI00025252.1 505 56,75 6,35 Protein	  disulfide-‐isomerase	  A3 5,15 14,65 41 93 27 50 0,92 1,01 0,76 1,26 0,93 1,25 0,49 0,59 0,79 1,46 0,69 0,80 1,34 0,94 571,1 299,6 896,4 944,5
IPI:IPI00010796.1 508 57,08 4,87 Protein	  disulfide-‐isomerase 9,25 16,14 13 58 10 34 0,75 0,76 1,09 1,64 0,82 0,66 0,66 0,90 0,88 1,29 0,77 0,86 0,73 0,55 114,5 98,1 364,0 426,0
IPI:IPI00303476.1 529 56,52 5,40 ATP	  synthase	  subunit	  beta,	  mitochondrial 15,5 17,2 36 62 22 32 1,49 1,41 1,21 1,19 1,04 1,32 0,78 1,23 0,74 0,66 1,18 1,50 1,01 1,25 515,6 308,9 736,2 662,9
IPI:IPI00020557.1 4544 504,24 5,39 Prolow-‐density	  lipoprotein	  receptor-‐related	  protein	  1 2,64 3,5 46 54 27 31 1,01 0,76 1,18 1,17 1,24 0,81 0,94 1,13 1,22 1,46 0,63 1,06 1,06 1,17 488,7 395,1 575,0 707,8
IPI:IPI00444262.3 603 65,92 4,55 cDNA	  FLJ45706	  fis,	  clone	  FEBRA2028457,	  highly	  similar	  to	  Nucleolin 9,29 12,44 26 45 21 30 0,97 1,48 1,05 0,80 1,10 2,82 0,46 0,67 1,07 1,10 1,51 0,46 1,36 2,05 378,9 151,0 488,7 238,4
IPI:IPI00006663.1 517 56,35 7,05 Aldehyde	  dehydrogenase,	  mitochondrial 11,8 15,67 30 46 19 30 2,01 1,54 0,89 0,88 1,37 1,80 0,65 0,98 1,72 0,95 1,06 1,09 1,75 1,79 188,5 155,5 168,6 712,5
IPI:IPI00909530.1 113 12,91 11,93 Histone	  H3 15,93 15,93 36 34 24 29 1,89 1,04 0,81 0,93 1,22 0,95 1,72 0,64 1,03 0,76 1,11 1,14 0,56 0,67 208,1 229,1 153,8 149,3
IPI:IPI00879819.1 600 67,65 5,35 Lamin-‐B2 18,17 20,5 73 71 30 28 1,85 0,83 0,95 0,98 0,86 1,18 1,84 1,09 1,18 1,04 1,00 1,27 0,98 1,25 642,0 550,8 579,4 524,0
IPI:IPI00644576.1 2607 276,38 6,05 Filamin	  A,	  alpha 6,37 6,6 45 62 29 28 0,70 2,62 1,00 0,60 0,56 0,77 1,76 1,02 0,72 0,76 2,39 0,53 0,61 0,99 748,7 327,1 731,8 738,0
IPI:IPI00179330.6 156 17,95 9,64 ubiquitin	  and	  ribosomal	  protein	  S27a	  precursor 21,79 21,79 32 38 26 28 1,35 0,95 1,18 1,03 1,05 1,12 1,25 0,76 1,02 0,94 1,46 0,86 1,06 1,06 311,4 229,3 302,6 207,3
IPI:IPI00455383.4 1639 187,77 5,69 Isoform	  2	  of	  Clathrin	  heavy	  chain	  1 8,54 6,47 34 52 24 28 1,35 1,13 0,91 0,76 0,93 2,25 1,15 0,59 1,33 0,86 1,33 0,86 1,34 1,70 407,2 230,8 520,9 702,9
IPI:IPI00027848.1 1456 165,90 6,54 Macrophage	  mannose	  receptor	  1 3,02 5,22 28 48 17 26 1,02 0,70 1,15 1,40 1,07 1,41 0,82 1,66 1,14 0,67 0,59 1,82 1,01 1,02 293,8 184,1 454,5 380,2
IPI:IPI00219037.5 143 15,14 10,74 Histone	  H2A.x 16,78 10,49 28 26 27 25 0,62 0,24 0,56 1,74 0,74 0,17 2,48 0,66 0,35 0,19 0,92 1,42 0,18 0,13 222,6 46,7 196,9 38,5
IPI:IPI00790831.1 387 44,62 5,05 LMNB1	  protein 19,38 28,17 52 62 20 24 1,71 0,90 0,90 1,02 1,04 1,69 0,93 0,91 1,19 1,44 0,80 1,12 1,45 1,08 374,4 310,0 463,1 453,0

IPI:IPI00025874.2 646 72,73 6,28
Dolichyl-‐diphosphooligosaccharide-‐-‐protein	  glycosyltransferase	  subunit	  1	  
precursor 12,69 14,09 32 46 19 24 1,15 0,79 1,24 1,13 0,90 0,66 0,99 1,38 1,18 1,41 0,81 1,31 1,09 0,77 273,6 364,5 363,8 656,7

IPI:IPI00872379.1 319 35,78 5,05 Putative	  uncharacterized	  protein	  ANXA5	  (Fragment) 13,79 13,79 28 46 17 23 0,63 1,47 3,00 0,71 0,88 0,79 1,16 2,45 0,50 0,77 1,48 0,58 0,54 0,60 315,5 242,0 445,3 589,5
IPI:IPI00003935.6 126 13,91 10,32 Histone	  H2B	  type	  2-‐E 26,19 11,9 33 39 21 22 2,17 1,03 1,00 0,71 1,31 1,84 0,82 0,38 1,03 0,59 1,55 1,51 2,43 1,51 477,3 210,1 331,9 683,9
IPI:IPI00030255.1 738 84,73 6,05 Procollagen-‐lysine,2-‐oxoglutarate	  5-‐dioxygenase	  3 5,69 8,81 13 31 8 22 1,13 0,72 0,91 1,32 0,82 0,87 0,65 0,86 1,37 1,24 1,02 1,31 1,40 1,05 152,1 133,5 300,5 285,3
IPI:IPI00003362.2 655 72,38 5,16 HSPA5	  protein 11,76 13,59 49 66 16 21 0,85 0,83 1,00 1,42 0,89 0,81 0,75 0,91 1,32 1,69 0,78 0,97 0,90 0,86 537,3 443,1 602,0 553,9

IPI:IPI00878173.1 342 37,80 5,58
cDNA	  FLJ39583	  fis,	  clone	  SKMUS2004897,	  highly	  similar	  to	  ACTIN,	  ALPHA	  
SKELETAL	  MUSCLE 17,25 15,2 345 463 9 21 1,43 1,90 1,04 0,44 1,78 2,96 0,93 0,80 2,34 0,86 1,81 0,72 1,74 2,97 5018,6 2975,3 4732,6 5259,9

IPI:IPI00401264.5 406 46,94 5,26 Endoplasmic	  reticulum	  resident	  protein	  ERp44 8,37 10,84 28 34 19 20 1,13 1,36 0,96 1,11 1,11 1,20 0,66 1,56 1,79 2,54 0,79 0,76 1,45 1,17 227,1 156,5 253,0 358,0
IPI:IPI00646304.4 216 23,73 9,41 Peptidyl-‐prolyl	  cis-‐trans	  isomerase	  B 12,96 18,98 21 27 17 20 0,92 0,74 1,02 1,44 0,97 0,71 0,68 0,96 1,04 1,03 0,95 0,94 0,73 0,91 214,1 72,4 350,2 132,1
IPI:IPI00220667.3 905 101,04 6,96 Isoform	  4	  of	  Hexokinase-‐1 8,84 11,38 49 41 26 19 1,15 1,75 1,27 0,71 1,07 1,81 1,32 1,71 0,76 0,74 1,37 0,67 0,70 0,74 603,4 629,0 581,7 576,1
IPI:IPI00016513.5 200 22,53 8,38 Ras-‐related	  protein	  Rab-‐10 11,5 11,5 23 35 16 19 0,46 0,80 1,11 1,19 0,56 0,49 1,84 1,15 0,89 1,17 0,84 0,59 0,75 0,59 323,9 195,3 304,2 520,8
IPI:IPI00003269.1 376 41,98 5,59 Beta-‐actin-‐like	  protein	  2 12,5 10,64 216 251 8 19 1,37 1,99 1,08 0,57 1,81 2,95 0,90 0,88 2,35 0,86 1,84 0,74 1,74 3,08 1939,3 1707,7 1570,0 3761,9
IPI:IPI00024920.1 168 17,48 5,49 ATP	  synthase	  subunit	  delta,	  mitochondrial 11,9 11,9 14 33 8 18 1,12 1,91 1,07 0,60 1,03 1,83 1,40 0,76 0,85 2,45 1,18 0,45 0,63 2,09 311,1 238,3 324,2 498,9
IPI:IPI00027230.3 803 92,41 4,84 Endoplasmin 5,98 9,34 22 34 13 17 0,73 0,85 0,72 1,31 0,72 0,97 0,55 0,60 0,92 2,19 0,88 0,74 0,89 1,02 255,8 160,6 268,5 264,8
IPI:IPI00009253.2 295 33,21 5,36 Alpha-‐soluble	  NSF	  attachment	  protein 17,63 17,63 19 29 13 17 1,55 0,94 0,84 1,50 1,10 0,91 1,40 0,93 1,02 0,64 1,04 1,31 0,85 0,85 248,2 143,1 275,0 219,5
IPI:IPI00017334.1 272 29,79 5,76 Prohibitin 14,34 22,06 17 33 9 17 0,95 0,79 1,09 0,80 1,08 0,61 0,98 1,42 0,70 1,13 0,98 1,40 0,93 0,54 239,8 144,5 350,6 458,6
IPI:IPI00009634.1 450 49,93 9,11 Sulfide:quinone	  oxidoreductase,	  mitochondrial 5,78 8,67 9 30 5 17 1,15 0,94 1,20 1,62 1,04 0,73 0,75 2,00 0,70 0,89 1,32 1,63 0,66 0,38 145,3 143,5 312,5 592,2
IPI:IPI00465436.4 527 59,72 7,39 Catalase 10,63 13,47 38 32 20 16 1,26 0,71 1,00 1,20 1,56 2,41 0,47 0,73 1,32 1,46 0,80 0,92 1,84 1,71 496,9 459,6 379,5 394,0
IPI:IPI00022774.3 806 89,27 5,26 Transitional	  endoplasmic	  reticulum	  ATPase 10,92 12,03 15 27 14 16 1,11 1,54 1,08 0,79 1,02 1,64 1,05 0,73 1,03 0,68 1,49 0,73 1,01 1,41 189,1 48,5 265,8 268,0
IPI:IPI00022463.1 698 77,00 7,12 Serotransferrin 6,16 11,89 10 29 8 16 0,41 0,95 1,20 1,65 1,16 0,20 1,09 1,29 0,29 0,78 0,76 0,86 0,88 0,79 247,7 81,3 344,1 290,9
IPI:IPI00027463.1 90 10,17 5,48 Protein	  S100-‐A6 16,67 16,67 19 21 15 15 0,36 1,88 1,63 0,81 1,11 1,81 0,68 1,03 0,89 0,70 2,41 0,52 0,70 1,57 201,9 58,5 176,2 72,7
IPI:IPI00022793.5 474 51,26 9,41 Trifunctional	  enzyme	  subunit	  beta,	  mitochondrial 11,81 11,81 20 34 10 15 0,84 1,57 0,71 1,09 1,02 1,19 1,20 0,79 0,80 1,37 1,03 1,17 0,86 1,15 198,1 233,5 274,8 402,1
IPI:IPI00183695.9 97 11,20 7,37 Protein	  S100-‐A10 9,28 6,19 9 17 9 15 0,76 1,68 1,59 0,59 0,57 0,45 2,50 1,07 0,49 0,60 1,69 0,45 0,64 0,67 29,5 43,1 52,2 31,5
IPI:IPI00016801.1 558 61,36 7,80 Glutamate	  dehydrogenase	  1,	  mitochondrial 8,96 7,89 18 24 14 14 1,12 1,00 1,05 1,22 0,96 1,05 0,85 0,87 1,18 0,91 1,06 0,95 1,04 1,12 198,0 101,3 137,2 148,3
IPI:IPI00793089.1 115 13,15 4,55 13	  kDa	  protein 6,96 20 20 24 12 14 1,02 1,38 0,83 0,83 1,06 1,00 1,70 0,70 1,01 0,89 1,79 0,73 0,73 1,28 99,4 141,2 128,7 118,2
IPI:IPI00456969.1 4646 532,07 6,40 Cytoplasmic	  dynein	  1	  heavy	  chain	  1 1,57 1,76 18 23 12 14 1,10 1,17 0,91 0,76 1,24 1,02 1,47 0,80 1,04 1,06 1,42 0,79 1,03 1,01 88,1 91,7 155,0 152,3
IPI:IPI00872814.1 576 67,64 6,40 Putative	  uncharacterized	  protein	  MSN	  (Fragment) 10,59 10,59 20 25 11 14 0,91 1,09 0,92 1,46 1,03 1,55 0,77 1,40 1,11 1,20 0,77 0,85 1,12 1,30 159,3 205,2 150,7 157,8
IPI:IPI00643530.1 226 24,89 8,94 Putative	  uncharacterized	  protein	  CYB5R1 9,73 9,73 16 22 10 14 0,98 0,64 1,22 0,98 1,04 0,34 1,19 2,55 0,77 1,07 0,85 1,96 0,55 0,73 90,7 107,6 139,8 153,2
IPI:IPI00941747.1 592 67,53 4,60 Calnexin 4,22 8,45 8 26 7 14 0,52 0,46 0,75 1,02 0,51 0,27 2,34 1,37 0,59 0,94 0,68 0,90 0,51 0,42 145,9 52,8 198,7 278,3
IPI:IPI00007765.5 679 73,63 6,16 Stress-‐70	  protein,	  mitochondrial 7,81 12,96 7 23 6 14 1,46 1,06 1,09 0,90 0,89 0,95 1,04 0,78 1,15 0,70 1,20 0,98 1,36 1,09 95,3 57,8 261,9 258,9
IPI:IPI00939595.1 493 53,48 5,86 Isoform	  2	  of	  Heat	  shock	  cognate	  71	  kDa	  protein 15,01 15,01 60 52 21 13 0,78 1,91 0,97 1,00 0,75 1,21 1,28 1,14 1,13 1,29 1,47 0,58 0,84 1,32 711,3 648,5 594,0 637,4
IPI:IPI00815843.1 124 14,60 10,62 RPL14	  protein	  (Fragment) 14,52 14,52 28 25 16 13 1,14 1,41 1,11 0,66 1,39 2,30 0,49 0,55 1,14 0,63 1,90 0,68 1,51 1,40 429,8 373,9 251,8 429,7
IPI:IPI00021812.2 5890 628,70 6,15 Neuroblast	  differentiation-‐associated	  protein	  AHNAK 4,33 7,01 23 26 13 13 1,00 1,70 1,32 0,85 0,57 0,51 2,29 1,30 0,73 1,02 1,23 0,66 0,58 0,79 344,6 146,0 225,8 139,0

IPI:IPI00937735.1 678 72,88 8,75
cDNA	  FLJ55801,	  highly	  similar	  to	  Very-‐long-‐chain	  specific	  acyl-‐
CoAdehydrogenase,	  mitochondrial 7,08 7,08 19 24 10 13 1,57 0,98 1,17 1,07 0,96 0,65 1,14 1,08 0,70 0,56 1,28 1,29 1,46 0,98 341,8 273,3 333,0 354,8

IPI:IPI00177817.4 997 109,62 5,36 Isoform	  SERCA2A	  of	  Sarcoplasmic/endoplasmic	  reticulum	  calcium	  ATPase	  2 4,71 7,52 17 20 10 13 0,79 0,68 1,04 1,12 0,85 0,63 0,98 1,05 0,87 1,37 0,75 1,20 0,91 0,66 130,5 109,5 172,2 145,8
IPI:IPI00020599.1 417 48,11 4,44 Calreticulin 3,84 3,84 12 22 8 13 0,82 1,11 1,07 1,22 0,97 1,00 0,65 0,93 1,57 2,10 0,73 0,75 0,76 0,99 34,0 81,4 40,5 96,0
IPI:IPI00847989.3 458 49,99 7,64 Pyruvate	  kinase 9,83 10,26 11 30 7 13 1,12 1,10 1,00 0,95 1,60 1,55 1,07 1,45 1,04 1,15 0,85 0,91 1,28 1,45 176,7 134,1 322,5 396,5
IPI:IPI00027107.5 455 49,84 7,61 Tu	  translation	  elongation	  factor,	  mitochondrial	  precursor 5,71 14,29 9 27 5 13 1,02 0,78 0,85 0,95 1,12 1,16 1,23 1,05 0,86 0,99 0,88 1,60 1,17 0,97 126,8 125,2 286,9 360,2
IPI:IPI00794663.1 433 48,30 5,01 Tubulin,	  alpha	  1	  (Testis	  specific),	  isoform	  CRA_a 7,39 7,39 15 23 3 13 1,10 0,86 0,90 1,03 1,44 0,89 0,65 0,89 0,59 0,85 1,84 1,00 2,30 0,95 169,8 81,8 228,9 181,8
IPI:IPI00019359.4 623 62,03 5,24 Keratin,	  type	  I	  cytoskeletal	  9 4,33 6,58 29 21 21 12 0,90 0,80 0,84 0,57 1,30 1,68 0,88 1,58 2,71 1,06 1,10 0,28 1,76 3,22 326,5 229,0 189,0 187,2
IPI:IPI00220327.4 644 66,00 8,12 Keratin,	  type	  II	  cytoskeletal	  1 7,14 9,01 26 23 16 12 0,79 0,79 0,72 0,74 1,01 1,06 1,01 1,62 2,97 1,22 1,04 0,57 1,16 1,77 200,4 268,5 283,6 256,4
IPI:IPI00014055.3 420 45,36 6,61 Napsin-‐A 7,14 7,14 30 39 15 12 1,91 0,91 1,60 0,88 1,83 2,45 0,74 1,87 2,27 1,96 1,29 1,72 1,42 2,85 498,6 346,8 408,0 970,2
IPI:IPI00017510.3 227 25,55 4,82 Cytochrome	  c	  oxidase	  subunit	  2 10,13 14,54 23 22 15 12 0,97 0,73 1,09 1,13 1,31 0,53 1,24 1,11 0,85 1,18 0,79 1,65 1,19 0,50 121,8 87,0 131,0 90,5
IPI:IPI00640741.1 171 18,96 6,92 19	  kDa	  protein 8,77 18,13 19 17 15 12 0,68 2,12 1,01 0,70 0,99 1,09 0,69 0,91 0,76 0,81 1,85 0,53 1,28 0,62 117,5 71,6 90,8 85,3
IPI:IPI00889754.1 1069 112,92 4,37 Isoform	  3	  of	  Apolipoprotein	  B-‐100	  receptor 7,02 7,86 18 23 11 12 1,09 0,77 1,25 1,16 0,69 0,76 1,57 0,95 1,10 0,82 1,12 1,11 1,00 1,19 278,3 161,8 342,7 264,6
IPI:IPI00026271.5 151 16,26 10,05 40S	  ribosomal	  protein	  S14 23,18 25,17 16 26 9 12 0,75 1,53 0,76 0,38 0,89 3,24 0,84 0,61 0,92 0,85 1,12 0,47 1,03 1,80 203,4 167,1 263,7 383,2
IPI:IPI00944554.1 199 21,67 5,00 surfactant	  protein	  A1	  isoform	  4 19,6 29,15 13 21 8 12 0,59 0,89 1,55 1,93 1,28 0,54 0,84 0,40 0,96 1,43 1,57 0,51 0,58 0,89 107,4 189,3 230,4 299,6
IPI:IPI00916517.1 317 34,18 9,00 Putative	  uncharacterized	  protein	  HNRNPA2B1 13,56 15,46 9 26 6 12 0,71 1,28 1,15 1,44 1,06 1,39 1,42 1,21 0,74 0,83 1,59 1,09 0,44 1,31 87,9 78,8 162,3 188,3
IPI:IPI00333619.4 485 54,81 7,88 Isoform	  1	  of	  Fatty	  aldehyde	  dehydrogenase 6,39 9,07 25 22 13 11 1,40 0,81 1,15 1,33 1,27 0,68 0,99 1,65 1,28 1,22 0,77 1,68 0,97 1,03 432,6 458,1 334,6 429,0
IPI:IPI00942534.1 664 74,21 7,33 cDNA	  FLJ54220,	  highly	  similar	  to	  Long-‐chain-‐fatty-‐acid-‐-‐CoA	  ligase	  1 9,04 12,35 16 23 11 11 2,00 1,40 0,90 1,04 2,39 1,67 1,02 1,07 1,20 0,78 0,84 0,97 1,46 1,15 200,3 104,8 176,7 258,4
IPI:IPI00816063.1 132 14,19 8,65 Isoform	  2	  of	  60S	  ribosomal	  protein	  L12 26,52 26,52 19 20 10 11 0,92 1,91 0,99 0,84 1,09 1,55 1,26 0,75 1,09 0,68 1,45 0,56 0,79 1,23 409,4 325,4 193,6 436,2
IPI:IPI00025307.1 531 60,20 8,90 Sterol	  26-‐hydroxylase,	  mitochondrial 4,14 4,14 12 17 8 11 0,95 1,40 1,09 1,03 0,92 0,99 0,76 1,13 0,99 0,93 1,31 1,22 1,63 1,08 142,7 114,4 197,2 121,0
IPI:IPI00298994.6 2541 269,60 6,07 Talin-‐1 2,4 2,68 8 17 7 11 0,79 1,67 0,79 0,74 1,00 1,40 0,81 0,79 1,20 0,84 1,69 0,63 1,68 1,22 102,0 45,0 253,8 283,1
IPI:IPI00911020.1 146 16,50 5,35 cDNA	  FLJ57160,	  highly	  similar	  to	  Ras-‐related	  protein	  Rab-‐11A 5,48 5,48 7 17 7 11 1,28 0,83 1,18 0,99 1,04 1,03 1,02 0,79 1,10 1,34 0,74 1,16 1,86 1,63 50,0 32,1 73,1 104,2
IPI:IPI00010349.1 658 72,87 7,34 Alkyldihydroxyacetonephosphate	  synthase,	  peroxisomal 6,38 8,81 11 24 5 11 1,19 0,93 1,19 1,22 1,08 1,34 1,44 1,07 0,87 0,92 0,92 1,23 1,03 0,92 103,7 82,2 220,1 462,8
IPI:IPI00745872.2 609 69,32 6,28 Isoform	  1	  of	  Serum	  albumin 2,79 13,3 5 27 4 11 0,87 0,78 0,66 1,24 1,38 0,46 1,03 0,76 0,64 0,96 1,13 0,59 0,58 0,86 33,0 60,2 286,6 415,0
IPI:IPI00645201.1 188 21,87 10,36 Ribosomal	  protein	  S8 13,83 12,77 4 24 3 11 0,69 1,38 0,84 0,49 1,00 2,05 0,52 0,69 1,02 0,95 1,34 0,60 0,94 1,12 49,6 36,1 218,3 328,4
IPI:IPI00216393.1 218 23,65 4,53 Isoform	  Non-‐brain	  of	  Clathrin	  light	  chain	  A 7,34 7,34 17 11 14 10 1,46 1,32 0,83 0,89 0,80 2,13 0,91 0,48 1,25 1,07 1,25 0,73 1,45 2,12 114,2 80,3 112,6 45,8
IPI:IPI00921274.1 154 17,75 4,41 myosin	  regulatory	  light	  chain	  MRCL2	  isoform	  B 19,48 19,48 13 17 10 10 0,85 0,77 0,76 1,10 0,89 0,65 1,41 0,70 0,59 0,61 1,40 1,48 0,60 0,95 177,6 69,7 126,6 177,1
IPI:IPI00641153.3 1179 134,46 6,90 Isoform	  1	  of	  Golgi	  apparatus	  protein	  1 3,99 4,24 14 17 9 10 0,99 0,95 1,01 1,70 0,98 0,67 0,97 1,16 1,24 1,36 0,74 1,02 0,82 0,78 199,4 116,5 205,2 279,7
IPI:IPI00943982.1 602 69,40 7,20 Isoform	  2	  of	  SAM	  domain	  and	  HD	  domain-‐containing	  protein	  1 12,13 10,96 14 22 8 10 1,67 1,46 0,67 0,66 1,50 0,72 1,45 0,99 0,63 0,85 1,69 0,88 0,76 0,56 169,9 94,2 211,8 222,1
IPI:IPI00556655.1 392 41,80 7,87 LAMP1	  protein	  variant	  (Fragment) 2,3 2,3 13 16 7 10 1,43 0,75 1,18 1,87 1,34 0,74 0,86 0,83 1,12 1,47 0,59 1,49 1,59 1,44 141,7 115,8 146,8 117,8
IPI:IPI00909703.2 412 45,70 8,46 cDNA	  FLJ51518,	  highly	  similar	  to	  Annexin	  A11 9,71 13,59 9 16 6 10 0,51 1,33 2,11 0,57 0,77 0,48 1,57 1,85 0,54 1,10 1,24 0,57 0,68 0,50 136,6 99,3 166,0 236,3

IPI:IPI00297492.2 705 80,48 8,07
Dolichyl-‐diphosphooligosaccharide-‐-‐protein	  glycosyltransferase	  subunit	  
STT3A 0,99 3,12 7 14 6 10 1,22 0,64 1,20 1,23 1,35 0,49 0,82 1,23 0,99 0,95 0,78 1,67 0,83 0,62 94,7 39,3 103,0 98,9

IPI:IPI00375307.1 125 12,83 9,14 peroxiredoxin	  5	  isoform	  c	  precursor 14,4 14,4 7 21 6 10 0,97 1,06 1,32 0,91 0,96 1,13 1,06 0,49 1,36 0,55 0,97 0,82 1,00 1,47 142,6 33,7 158,8 206,2
IPI:IPI00790972.2 275 31,15 6,68 Isoform	  3	  of	  Neutral	  cholesterol	  ester	  hydrolase	  1 4,36 4,36 15 28 5 10 1,28 0,94 1,12 1,08 1,13 1,37 0,48 1,23 1,03 1,67 0,90 1,26 2,27 1,09 194,5 104,7 208,8 279,8
IPI:IPI00009342.1 1657 189,13 6,48 Ras	  GTPase-‐activating-‐like	  protein	  IQGAP1 2,41 7,97 8 23 5 10 1,05 1,24 1,04 1,16 0,76 0,99 1,68 0,91 1,05 0,83 1,92 1,00 0,56 0,74 113,0 90,7 211,4 344,1
IPI:IPI00395707.2 423 47,54 6,02 promyelocytic	  leukemia	  protein	  isoform	  7 6,15 10,87 5 15 4 10 1,18 0,84 1,04 0,97 0,87 0,58 1,49 1,34 0,53 1,18 0,48 1,62 0,88 0,80 44,6 41,4 121,8 84,5
IPI:IPI00513892.1 1121 121,52 6,11 Isoform	  3	  of	  Scavenger	  receptor	  cysteine-‐rich	  type	  1	  protein	  M130 1,61 3,75 16 13 11 9 0,58 0,85 1,33 1,74 0,50 1,51 0,85 0,91 0,97 0,77 1,09 0,77 1,36 2,66 158,1 133,0 187,9 99,4
IPI:IPI00945782.1 113 12,87 4,26 calmodulin	  1	  isoform	  2 13,27 23,89 13 15 11 9 0,65 1,03 0,89 0,96 0,73 0,87 1,71 0,71 0,76 0,40 1,46 0,42 0,66 0,88 72,0 29,6 65,7 119,3

IPI:IPI00420108.5 453 48,70 8,95
Dihydrolipoyllysine-‐residue	  succinyltransferase	  component	  of	  2-‐oxoglutarate	  
dehydrogenase	  complex,	  mitochondrial 8,83 8,83 14 15 9 9 1,13 1,90 1,05 0,76 1,02 1,12 1,26 1,39 1,04 1,43 1,32 1,09 0,93 1,62 318,4 172,4 333,3 182,0

IPI:IPI00163684.1 311 34,67 8,13 Lectin,	  galactoside-‐binding,	  soluble,	  9	  (Galectin	  9),	  isoform	  CRA_b 6,43 6,43 13 17 9 9 1,31 1,17 1,09 1,34 1,21 1,08 0,68 1,03 1,02 1,72 0,65 0,99 1,85 1,64 130,4 64,1 147,0 101,6
IPI:IPI00218918.5 346 38,69 7,02 Annexin	  A1 9,54 9,54 11 14 8 9 0,90 1,56 2,56 0,73 0,80 0,44 1,78 2,96 0,61 0,82 1,56 0,45 0,54 0,45 186,5 73,8 237,8 129,1
IPI:IPI00030919.3 124 13,61 7,34 Mitogen-‐activated	  protein	  kinase	  scaffold	  protein	  1 8,06 8,06 9 16 8 9 0,85 0,60 0,97 1,43 0,92 0,39 1,72 1,17 0,63 0,75 0,59 1,79 0,52 0,58 164,8 43,8 171,7 104,6
IPI:IPI00619903.3 1531 174,87 5,60 Isoform	  2	  of	  UDP-‐glucose:glycoprotein	  glucosyltransferase	  1 2,68 3,53 13 15 7 9 1,29 1,07 0,93 1,23 1,11 1,51 0,54 1,07 1,30 1,98 0,74 1,18 1,33 1,20 99,6 123,0 113,2 254,9
IPI:IPI00218916.3 674 77,93 5,77 Arachidonate	  5-‐lipoxygenase 5,49 8,61 12 19 7 9 1,44 1,14 1,52 0,62 2,11 0,50 1,19 1,77 1,23 0,90 1,67 1,30 0,62 0,75 273,9 120,8 221,4 232,2
IPI:IPI00872780.1 319 35,86 6,13 Annexin	  A4 23,2 26,02 12 14 7 9 0,83 1,74 2,35 0,55 0,66 0,78 1,64 1,90 0,59 1,40 1,23 0,42 0,81 0,57 239,0 99,4 198,5 270,8
IPI:IPI00441414.1 847 96,16 5,72 Isoform	  3	  of	  Neutral	  alpha-‐glucosidase	  AB 4,13 2,72 11 16 7 9 0,82 0,60 0,97 1,94 0,95 0,46 0,70 1,30 1,12 0,55 0,77 1,78 0,60 0,42 48,9 60,7 61,4 98,9
IPI:IPI00010471.5 627 70,24 5,33 Plastin-‐2 6,54 11,64 10 17 7 9 0,82 0,96 1,00 0,85 1,21 1,71 0,67 1,61 0,78 0,59 1,16 0,78 1,26 1,31 209,1 109,1 217,6 246,5

IPI:IPI00152377.1 826 93,61 8,91
Dolichyl-‐diphosphooligosaccharide-‐-‐protein	  glycosyltransferase	  subunit	  
STT3B 3,39 3,39 10 14 7 9 1,02 0,72 1,08 1,32 0,85 0,84 0,75 1,52 0,88 0,76 0,79 1,78 1,07 0,90 131,3 81,3 184,7 116,9

IPI:IPI00853215.1 355 35,94 8,44 Putative	  uncharacterized	  protein	  SPN 3,38 3,38 9 14 7 9 1,18 0,79 1,80 0,81 1,14 0,86 1,04 0,82 1,06 0,85 1,28 1,48 1,07 1,09 54,8 52,9 48,9 65,9
IPI:IPI00300371.5 1217 135,49 5,26 Isoform	  1	  of	  Splicing	  factor	  3B	  subunit	  3 2,22 2,88 8 15 5 9 1,32 1,00 0,69 0,94 1,24 1,43 1,23 0,73 0,89 1,13 1,20 0,70 0,96 1,35 73,6 62,9 118,7 152,5
IPI:IPI00023673.1 585 65,29 5,27 Galectin-‐3-‐binding	  protein 2,39 6,84 7 17 5 9 0,92 1,11 1,20 1,24 0,76 1,08 1,02 0,68 0,64 1,46 0,89 0,83 0,95 1,11 168,6 36,3 184,0 294,2
IPI:IPI00895869.1 702 77,00 7,34 propionyl-‐Coenzyme	  A	  carboxylase,	  alpha	  polypeptide	  isoform	  b 5,98 5,98 6 17 5 9 1,54 0,90 0,93 1,42 0,94 0,68 0,86 0,87 0,78 0,88 0,83 1,49 0,77 0,91 126,5 57,3 177,4 211,0
IPI:IPI00219698.1 1649 175,62 6,62 Isoform	  2	  of	  Sialoadhesin 2,18 3,94 5 15 4 9 0,60 0,69 1,40 1,07 0,99 0,28 0,63 1,32 0,86 1,11 0,81 1,30 1,37 0,99 81,8 45,6 163,6 122,5
IPI:IPI00009865.4 584 58,79 5,21 Keratin,	  type	  I	  cytoskeletal	  10 9,76 9,76 43 39 13 8 0,96 0,87 0,77 0,53 1,09 1,40 0,87 0,98 2,48 0,95 1,29 0,55 1,20 2,43 667,3 291,5 427,3 257,1
IPI:IPI00013296.3 152 17,71 10,99 40S	  ribosomal	  protein	  S18 7,89 7,89 22 15 11 8 0,69 2,02 0,69 0,44 0,81 1,63 0,76 0,46 1,09 1,01 2,21 0,45 0,64 1,85 281,3 319,2 155,6 268,1
IPI:IPI00910019.2 791 87,75 5,66 cDNA	  FLJ53437,	  highly	  similar	  to	  Major	  vault	  protein 5,69 6,32 14 14 9 8 0,70 2,23 0,60 0,59 1,10 0,82 0,84 1,01 1,00 1,01 1,68 0,56 1,25 0,60 189,9 68,5 138,5 145,0
IPI:IPI00929530.1 289 32,14 5,85 Isoform	  2	  of	  Adipocyte	  plasma	  membrane-‐associated	  protein 21,45 29,41 13 21 9 8 0,90 0,61 1,15 2,00 0,77 0,68 0,82 1,50 0,66 0,76 0,63 1,62 0,70 0,55 217,9 151,2 244,6 291,0
IPI:IPI00016339.4 216 23,47 8,41 Ras-‐related	  protein	  Rab-‐5C 14,35 25,93 16 22 7 8 1,35 0,95 1,39 0,80 1,29 0,94 0,97 1,34 1,44 1,07 1,09 1,28 1,37 1,55 242,9 194,8 243,1 439,4
IPI:IPI00940459.1 414 46,98 5,63 cDNA	  FLJ58823,	  highly	  similar	  to	  Thromboxane-‐A	  synthase 5,31 14,25 13 16 7 8 1,21 0,71 0,94 1,00 0,91 1,14 1,04 1,24 0,97 1,18 0,61 1,14 1,08 1,05 166,0 168,9 206,7 227,7
IPI:IPI00256684.2 955 105,29 7,66 Isoform	  B	  of	  AP-‐2	  complex	  subunit	  alpha-‐1 3,35 6,81 22 35 6 8 1,64 0,94 0,93 1,21 0,90 1,93 0,93 0,83 1,20 0,76 0,74 1,33 1,46 1,57 374,7 237,9 419,1 386,4
IPI:IPI00789763.1 215 23,89 4,94 24	  kDa	  protein 4,65 4,65 11 16 6 8 1,16 0,61 1,47 1,08 1,18 0,76 1,23 1,14 1,35 0,95 0,79 1,56 1,23 1,25 82,3 115,1 110,3 157,0
IPI:IPI00216308.5 283 30,75 8,54 Voltage-‐dependent	  anion-‐selective	  channel	  protein	  1 9,89 14,13 9 13 6 8 1,13 1,37 1,25 0,87 1,26 1,03 1,28 3,00 1,34 1,40 1,05 1,44 1,22 0,78 170,0 116,5 176,8 220,8
IPI:IPI00797148.1 267 29,37 9,14 Isoform	  2	  of	  Heterogeneous	  nuclear	  ribonucleoprotein	  A1 9,74 12,73 9 20 6 8 0,91 1,66 1,17 1,50 1,08 1,72 0,79 1,22 0,80 0,62 1,37 1,06 0,85 1,64 181,3 108,5 202,1 293,8
IPI:IPI00027493.1 529 57,91 5,35 Isoform	  2	  of	  4F2	  cell-‐surface	  antigen	  heavy	  chain 6,62 9,07 8 14 6 8 1,28 0,90 1,32 1,10 1,36 0,69 0,91 1,22 1,53 1,27 1,19 1,19 1,51 1,18 107,5 66,7 114,1 187,6
IPI:IPI00639931.2 474 51,75 8,10 Isoform	  2	  of	  Adenylyl	  cyclase-‐associated	  protein	  1 6,33 6,33 7 14 6 8 0,71 1,01 0,94 0,79 0,96 1,06 1,02 0,90 1,04 0,63 1,04 0,39 1,14 1,20 129,3 29,1 225,7 141,7
IPI:IPI00443909.1 182 20,64 4,92 Isoform	  1	  of	  Protein	  canopy	  homolog	  2 24,18 24,18 10 17 5 8 1,07 0,69 1,00 1,45 0,87 1,15 0,78 0,92 1,03 1,51 0,93 0,78 1,00 0,89 111,2 87,3 198,6 237,2
IPI:IPI00607861.2 791 88,84 7,30 GDH/6PGL	  endoplasmic	  bifunctional	  protein 4,42 5,44 9 12 5 8 1,30 0,94 0,83 0,91 1,69 2,46 0,47 0,92 1,55 1,96 0,78 1,02 1,58 1,27 100,8 84,2 184,6 214,5
IPI:IPI00786995.1 4096 465,17 7,23 similar	  to	  protein	  kinase,	  DNA-‐activated,	  catalytic	  polypeptide 1,1 1,81 9 13 5 8 1,97 1,01 0,84 1,13 1,38 3,06 0,68 0,75 1,14 1,60 1,13 1,05 1,16 1,44 82,9 77,0 147,6 153,5
IPI:IPI00552972.2 506 56,33 6,33 Putative	  uncharacterized	  protein	  RPN2 3,95 3,95 8 14 5 8 1,19 0,59 1,12 1,34 1,09 0,51 1,14 1,90 1,01 0,74 0,93 2,07 0,91 0,65 87,5 70,4 117,5 178,5
IPI:IPI00015833.1 227 26,14 8,28 Coiled-‐coil-‐helix-‐coiled-‐coil-‐helix	  domain-‐containing	  protein	  3,	  mitochondrial 6,61 11,45 7 10 5 8 0,59 0,67 1,00 0,82 0,60 0,26 1,78 1,60 0,79 1,11 0,74 1,15 0,55 0,38 86,1 49,1 112,4 53,0
IPI:IPI00300299.6 180 20,30 8,62 Signal	  peptidase	  complex	  subunit	  3 5 5 5 13 5 8 1,40 0,79 1,02 1,10 1,18 1,10 0,69 1,13 1,08 1,39 0,83 1,42 2,00 1,20 48,0 51,0 56,2 88,7
IPI:IPI00018370.4 1788 200,72 6,90 Isoform	  2	  of	  Supervillin 1,23 3,3 7 15 4 8 1,38 1,10 0,99 0,45 1,03 1,99 1,31 0,65 1,38 0,66 1,76 0,79 1,65 2,59 126,7 101,5 244,0 238,6
IPI:IPI00218592.5 201 22,45 7,94 Isoform	  ASF-‐3	  of	  Splicing	  factor,	  arginine/serine-‐rich	  1 16,42 22,39 7 18 4 8 0,72 1,56 0,81 0,68 1,28 2,23 1,08 1,57 0,74 1,07 1,54 0,61 0,84 1,30 82,3 96,3 158,4 202,5
IPI:IPI00873319.6 947 107,17 6,11 cDNA	  FLJ61519,	  highly	  similar	  to	  Leukocyte	  common	  antigen 1,58 3,91 6 13 3 8 1,77 1,08 1,27 0,98 1,58 0,96 0,78 1,16 1,52 1,19 1,00 1,49 1,52 1,18 63,3 62,5 70,7 192,8
IPI:IPI00148096.2 192 20,68 5,60 H2A	  histone	  family,	  member	  Y	  isoform	  2	  variant	  (Fragment) 8,85 13,54 17 12 10 7 1,46 0,83 0,73 1,80 1,01 0,73 1,96 1,23 0,69 0,48 1,06 2,00 0,41 0,55 149,3 135,3 85,2 105,0
IPI:IPI00023526.4 208 23,58 5,54 Isoform	  1	  of	  Ras-‐related	  protein	  Rab-‐6A 14,42 14,42 14 13 8 7 1,12 0,81 1,01 1,48 0,98 0,72 0,95 1,31 1,02 1,24 0,83 1,56 1,19 1,25 53,9 147,3 144,7 132,6
IPI:IPI00299719.2 830 92,91 7,12 Isoform	  Long	  of	  V-‐type	  proton	  ATPase	  116	  kDa	  subunit	  a	  isoform	  3 2,05 2,77 13 14 8 7 1,02 0,54 0,97 1,06 0,85 0,38 1,49 1,46 1,12 1,20 0,93 1,61 0,95 0,76 111,3 93,3 132,3 150,5
IPI:IPI00550069.3 461 49,94 4,82 Ribonuclease	  inhibitor 7,38 7,38 13 12 8 7 0,75 1,55 0,76 0,88 0,93 0,72 0,96 1,08 0,55 0,64 2,53 0,73 0,65 0,73 159,7 143,5 167,2 161,1
IPI:IPI00953980.1 419 46,79 7,20 Isocitrate	  dehydrogenase 4,3 9,07 13 12 8 7 0,93 0,94 0,75 1,28 1,15 1,52 1,03 0,70 1,16 1,39 0,81 1,62 1,12 0,90 73,9 103,5 97,2 89,9
IPI:IPI00375513.3 221 24,43 5,33 Isoform	  Soluble	  of	  Catechol	  O-‐methyltransferase 10,86 17,65 12 12 8 7 0,96 0,97 1,24 0,55 0,74 0,94 0,88 0,99 1,05 1,31 0,99 1,03 0,95 0,66 190,8 219,1 142,9 210,4
IPI:IPI00549343.3 100 11,30 8,79 Vesicle-‐associated	  membrane	  protein	  3 23 23 10 13 7 7 0,77 0,42 1,07 1,68 0,91 0,44 0,56 1,14 0,79 0,67 0,69 1,95 0,71 0,58 172,7 128,7 151,3 184,7
IPI:IPI00640089.1 134 15,00 4,88 Trafficking	  protein	  particle	  complex	  3,	  isoform	  CRA_a 20,15 26,12 9 8 7 7 0,81 1,81 0,63 0,84 0,92 1,20 1,45 0,64 0,99 0,77 1,54 0,75 1,04 1,72 48,5 34,3 90,2 54,4
IPI:IPI00021840.1 249 28,66 10,84 40S	  ribosomal	  protein	  S6 8,03 8,03 10 13 6 7 0,92 1,68 1,05 0,55 1,05 2,24 1,11 0,55 1,07 0,87 1,66 0,90 0,95 2,03 139,7 111,1 144,2 138,4
IPI:IPI00792916.2 525 59,14 4,42 protein	  kinase	  C	  substrate	  80K-‐H	  isoform	  2 3,05 5,52 8 12 6 7 1,40 0,86 1,33 1,35 0,97 1,17 0,59 1,23 1,72 0,94 0,84 1,31 1,63 1,28 123,8 63,5 161,1 122,5
IPI:IPI00019912.3 736 79,64 8,84 Peroxisomal	  multifunctional	  enzyme	  type	  2 3,53 5,3 9 14 5 7 1,19 0,71 0,86 1,17 1,49 1,41 0,85 0,70 1,34 1,46 0,62 0,90 1,73 1,06 172,3 162,1 215,0 261,2
IPI:IPI00642244.2 971 109,35 7,93 Isoform	  4	  of	  Uncharacterized	  protein	  KIAA0090 2,88 4,63 9 11 5 7 1,32 0,58 1,11 1,16 1,07 0,50 1,09 1,32 1,18 1,02 0,82 1,53 1,34 0,74 180,0 156,9 163,5 147,0
IPI:IPI00293305.4 789 87,39 5,48 Isoform	  Beta-‐1B	  of	  Integrin	  beta-‐1 4,18 6,59 8 12 5 7 1,10 1,04 1,12 0,90 1,29 0,79 0,71 0,98 1,93 1,74 1,03 0,75 0,81 1,53 129,0 55,1 136,2 162,2
IPI:IPI00789477.1 666 73,11 7,85 cDNA	  FLJ58679,	  highly	  similar	  to	  Lactotransferrin 5,56 5,56 7 13 5 7 0,77 0,27 1,03 1,03 1,27 0,45 1,92 1,11 1,48 0,56 0,95 0,87 1,86 0,73 76,2 86,5 159,5 213,3
IPI:IPI00295542.5 461 53,85 5,25 Nucleobindin-‐1 5,86 14,75 6 17 5 7 0,89 0,88 0,71 1,54 1,14 0,78 1,00 1,48 1,42 1,73 0,64 1,08 1,14 0,99 47,0 37,6 120,9 102,1

IPI:IPI00910287.1 168 18,62 8,21
cDNA	  FLJ54162,	  moderately	  similar	  to	  CDP-‐diacylglycerol-‐-‐inositol3-‐
phosphatidyltransferase 12,5 12,5 5 7 5 7 1,51 0,71 1,23 1,16 1,40 1,21 0,70 1,67 1,30 0,61 0,97 1,96 1,26 1,09 146,9 0,0 135,7 0,0

IPI:IPI00299063.2 685 77,38 6,67 Stromal	  interaction	  molecule	  1 5,69 7,15 7 13 4 7 0,82 0,63 1,04 1,51 0,68 0,66 0,80 1,04 0,75 1,18 0,67 1,39 1,02 0,93 109,6 161,0 159,0 373,3
IPI:IPI00028091.3 418 47,34 5,88 Actin-‐related	  protein	  3 5,02 10,05 5 15 3 7 0,48 1,75 1,13 0,54 1,02 2,26 0,91 0,73 0,89 0,77 1,46 0,39 0,79 1,04 87,6 44,9 112,4 167,6
IPI:IPI00446235.2 278 31,61 7,58 Isoform	  2	  of	  NADH-‐cytochrome	  b5	  reductase	  3 10,43 10,43 5 13 3 7 1,23 0,50 1,27 1,26 0,98 0,94 1,13 1,48 1,53 0,73 0,82 1,64 0,62 0,95 25,1 68,2 120,3 206,0
IPI:IPI00607573.1 160 18,32 10,27 Isoform	  3	  of	  HLA	  class	  II	  histocompatibility	  antigen	  gamma	  chain 8,75 15,63 4 12 3 7 1,46 0,74 1,59 1,41 1,63 0,79 1,16 1,22 1,30 0,52 0,65 1,89 1,01 0,97 156,9 56,2 229,0 158,0
IPI:IPI00012503.1 524 58,07 5,17 Isoform	  Sap-‐mu-‐0	  of	  Proactivator	  polypeptide 4,01 7,06 2 8 2 7 0,68 1,03 0,98 0,91 0,80 1,62 1,75 0,81 0,90 0,61 0,57 0,68 0,18 0,77 40,2 0,0 39,6 78,1
IPI:IPI00013847.4 480 52,61 6,37 Cytochrome	  b-‐c1	  complex	  subunit	  1,	  mitochondrial 4,17 15 2 16 2 7 1,25 1,06 1,04 0,97 0,91 0,97 1,12 1,14 0,61 1,50 0,77 1,44 0,85 1,03 52,9 27,9 138,5 239,0
IPI:IPI00215719.6 188 21,62 11,72 60S	  ribosomal	  protein	  L18 13,83 13,83 16 14 9 6 1,16 1,41 1,20 0,82 1,51 1,45 0,68 1,11 1,46 1,23 1,33 0,98 1,37 1,57 241,6 236,7 245,1 129,0
IPI:IPI00003766.4 254 27,86 6,83 Protein	  ETHE1,	  mitochondrial 12,2 12,2 14 14 8 6 0,94 2,21 1,31 1,28 0,74 1,55 0,83 1,15 1,57 1,08 1,04 1,05 0,80 1,52 261,7 136,1 225,9 245,4
IPI:IPI00719806.1 204 23,57 8,98 vacuolar	  H+	  ATPase	  E1	  isoform	  b 13,24 13,24 13 12 8 6 1,29 1,19 0,94 0,89 1,24 2,43 0,64 0,71 1,14 0,45 1,34 1,22 1,75 1,39 192,2 125,6 165,3 148,5
IPI:IPI00026530.4 510 57,51 6,77 Protein	  ERGIC-‐53 7,45 7,65 14 13 7 6 1,21 0,65 1,18 0,72 0,99 0,75 1,07 1,32 1,20 1,28 0,73 1,27 1,55 1,01 186,1 160,9 152,6 186,3
IPI:IPI00220219.6 906 102,42 5,27 Coatomer	  subunit	  beta' 3,2 4,53 11 10 7 6 2,16 1,72 0,51 0,83 0,95 0,80 1,20 0,70 0,56 2,12 1,75 0,78 1,03 1,00 188,1 136,8 136,0 156,5
IPI:IPI00004902.1 255 27,83 8,10 Isoform	  1	  of	  Electron	  transfer	  flavoprotein	  subunit	  beta 8,63 8,63 10 10 7 6 0,96 1,46 0,87 1,13 0,79 1,68 0,86 0,72 1,19 1,27 0,90 0,92 1,09 1,58 227,9 93,5 124,9 92,1
IPI:IPI00455423.4 186 20,37 4,51 similar	  to	  nucleophosmin	  1 6,99 6,99 12 12 6 6 0,30 0,80 0,90 0,72 0,53 2,27 1,50 1,49 0,80 1,35 0,90 0,40 0,44 1,44 262,0 205,9 206,1 148,6
IPI:IPI00009225.1 236 26,89 4,98 Syntaxin-‐8 11,86 11,86 10 11 6 6 1,04 0,63 1,07 1,26 1,24 0,71 1,38 1,09 1,05 1,03 0,81 1,78 0,79 0,80 128,5 82,8 153,4 120,1
IPI:IPI00011201.1 584 65,40 7,61 NAD-‐dependent	  malic	  enzyme,	  mitochondrial 5,14 6,85 9 10 5 6 1,10 1,56 0,99 1,20 0,82 1,59 0,65 0,78 1,17 1,16 0,92 0,81 1,16 1,29 192,6 190,4 149,3 204,1
IPI:IPI00328715.4 582 63,80 9,32 Protein	  LYRIC 1,89 3,95 9 11 5 6 1,23 0,80 1,12 1,45 0,97 0,81 0,79 1,51 1,28 1,54 0,81 1,65 1,39 1,27 91,9 87,1 112,8 130,4
IPI:IPI00030385.5 235 25,94 6,68 Selenium	  binding	  protein	  1,	  isoform	  CRA_b 14,47 8,51 7 11 5 6 1,01 0,54 2,17 1,34 0,75 1,78 1,64 1,39 0,81 0,56 0,79 0,80 0,47 2,09 129,3 54,8 136,5 124,2
IPI:IPI00743576.1 831 95,69 6,65 Isoform	  2	  of	  V-‐type	  proton	  ATPase	  116	  kDa	  subunit	  a	  isoform	  1 3,13 3,13 7 14 5 6 1,00 0,95 1,17 0,99 1,23 0,69 1,16 1,19 0,88 1,31 0,76 1,15 1,41 0,78 168,2 103,2 197,0 150,2

IPI:IPI00009407.8 113 12,49 7,08
Dolichyl-‐diphosphooligosaccharide-‐-‐protein	  glycosyltransferase	  subunit	  
DAD1 8,85 8,85 8 11 4 6 0,97 0,80 1,18 1,14 1,04 0,94 1,04 1,13 1,07 0,93 0,87 1,72 0,97 1,04 85,0 118,0 87,6 124,2

IPI:IPI00025329.1 196 23,45 11,47 60S	  ribosomal	  protein	  L19 4,59 13,27 7 11 4 6 1,16 1,43 1,18 0,53 1,44 1,98 0,72 0,85 1,18 0,95 1,76 0,68 1,44 1,88 42,9 61,2 67,4 128,2
IPI:IPI00218353.3 1086 121,03 7,75 Isoform	  B	  of	  Probable	  cation-‐transporting	  ATPase	  13A1 1,66 2,85 6 11 4 6 1,16 0,69 1,28 1,06 1,37 0,74 0,89 1,58 1,18 1,01 0,83 1,92 1,23 0,99 63,6 54,5 96,4 97,3
IPI:IPI00219330.2 690 74,56 8,24 Isoform	  5	  of	  Interleukin	  enhancer-‐binding	  factor	  3 4,64 3,04 6 11 4 6 1,15 1,29 1,13 1,04 0,95 2,56 0,78 0,77 0,94 0,89 1,16 0,82 1,12 2,23 92,4 58,7 124,8 93,5
IPI:IPI00843975.1 586 69,37 6,27 Ezrin 4,95 6,31 6 10 4 6 0,83 0,94 0,76 1,41 0,95 0,77 0,85 0,87 1,02 1,35 1,05 0,47 0,90 1,17 36,1 71,2 51,8 59,6
IPI:IPI00916474.2 731 80,65 7,11 mannosyl-‐oligosaccharide	  glucosidase	  isoform	  2 2,74 4,38 6 11 4 6 1,14 0,81 1,09 1,09 1,06 0,85 0,79 1,43 1,11 1,24 0,82 1,42 1,15 1,05 100,0 65,4 132,3 136,7
IPI:IPI00012912.1 658 73,73 8,18 Carnitine	  O-‐palmitoyltransferase	  2,	  mitochondrial 2,89 7,14 5 9 4 6 1,05 1,03 0,95 0,74 1,06 0,77 1,19 1,14 1,12 0,77 1,12 1,24 0,89 0,51 30,1 34,6 64,2 61,0
IPI:IPI00642256.2 272 30,61 6,00 Isoform	  2	  of	  F-‐actin-‐capping	  protein	  subunit	  beta 6,25 11,03 5 10 4 6 0,84 1,30 1,30 0,96 1,09 1,20 1,19 0,91 1,21 0,47 1,64 1,04 0,65 1,56 85,5 36,1 61,3 105,2
IPI:IPI00034159.1 351 40,30 5,00 V-‐type	  proton	  ATPase	  subunit	  d	  1 2,28 16,81 4 15 3 6 0,53 0,77 1,06 1,13 0,62 0,47 1,58 0,73 0,92 0,93 1,09 0,59 0,59 0,61 58,6 46,6 117,6 176,5
IPI:IPI00220503.9 406 44,79 5,17 dynactin	  2 5,67 13,79 4 11 3 6 0,51 1,95 0,88 0,46 1,11 0,66 0,81 0,70 1,17 0,51 2,61 0,27 1,18 0,90 49,6 62,2 64,0 129,0

IPI:IPI00394837.2 148 16,79 8,91
Ras-‐related	  C3	  botulinum	  toxin	  substrate	  1	  (Rho	  family,	  small	  GTP	  binding	  
protein	  Rac1),	  isoform	  CRA_b 5,41 5,41 4 10 3 6 1,49 0,89 0,95 1,45 1,47 1,16 0,97 1,09 1,17 0,94 1,05 1,53 1,17 1,01 47,7 33,6 61,1 51,4

IPI:IPI00465248.5 434 47,14 7,39 Isoform	  alpha-‐enolase	  of	  Alpha-‐enolase 3,23 6,45 4 8 3 6 0,68 1,04 1,05 0,82 1,30 1,74 0,61 0,76 1,00 0,97 0,70 0,43 1,46 1,39 30,8 38,9 61,8 48,3
IPI:IPI00015101.2 423 46,88 9,94 Torsin	  family	  protein	  C9orf167 8,04 11,58 3 9 3 6 1,14 0,70 1,22 1,02 1,19 0,91 0,71 1,07 1,21 1,43 0,94 1,24 1,15 0,97 49,3 29,7 42,6 90,4
IPI:IPI00006865.3 215 24,72 8,51 Vesicle-‐trafficking	  protein	  SEC22b 6,51 11,16 4 11 2 6 1,38 0,81 1,07 0,87 0,90 1,22 0,74 1,12 1,11 1,40 0,93 1,43 1,69 1,02 107,9 104,0 175,6 211,5
IPI:IPI00793874.1 325 35,96 9,09 sideroflexin	  3 4,62 8,92 3 12 2 6 0,94 0,91 1,07 1,05 0,98 0,64 1,18 1,50 0,53 0,63 0,82 1,72 1,24 0,69 81,6 55,4 167,1 261,1
IPI:IPI00908696.2 166 19,25 9,77 cDNA	  FLJ52128,	  highly	  similar	  to	  PRA1	  family	  protein	  3 11,45 12,05 3 10 2 6 2,15 1,42 1,87 1,10 1,26 1,41 1,66 1,46 2,12 1,55 1,39 1,27 1,66 1,88 101,9 42,8 189,0 321,9

IPI:IPI00909226.1 691 78,64 6,52
cDNA	  FLJ61451,	  highly	  similar	  to	  Angiotensin-‐converting	  enzyme,	  testis-‐
specific	  isoform 2,46 6,51 3 11 2 6 1,31 0,80 1,26 1,26 0,90 1,31 0,67 1,12 0,91 1,33 1,04 1,02 1,06 1,12 30,1 30,3 81,5 91,9

IPI:IPI00917575.2 517 55,05 5,60 cDNA	  FLJ51046,	  highly	  similar	  to	  60	  kDa	  heat	  shock	  protein,	  mitochondrial 3,87 6,96 2 9 2 6 0,68 1,01 1,13 1,88 0,65 0,74 1,11 1,25 1,04 0,58 0,88 1,04 0,43 0,86 48,9 0,0 74,4 87,5
IPI:IPI00940960.1 151 16,56 7,65 Epididymal	  secretory	  protein	  E1 6,62 6,62 2 12 2 6 0,92 0,68 2,83 0,82 0,67 1,02 2,45 1,75 1,12 0,56 0,96 0,51 0,40 0,88 61,6 24,5 139,5 66,2
IPI:IPI00789041.2 717 81,56 7,14 Isoform	  1	  of	  Pinin 3,21 3,21 10 9 8 5 1,11 0,73 0,72 1,14 0,98 1,02 1,54 0,77 0,97 1,48 0,82 0,78 0,96 1,13 64,5 71,7 59,5 52,7
IPI:IPI00479108.1 756 86,18 8,44 Isoform	  2	  of	  Carnitine	  O-‐palmitoyltransferase	  1,	  liver	  isoform 4,89 4,89 10 10 7 5 1,00 0,85 1,22 1,19 1,00 0,79 0,85 1,39 1,06 1,20 0,94 1,36 1,61 1,27 191,4 63,6 141,1 120,2
IPI:IPI00514561.1 428 47,53 5,63 Heterogeneous	  nuclear	  ribonucleoprotein	  K 4,21 4,21 7 10 7 5 0,93 1,23 0,93 0,71 0,80 1,59 1,24 1,13 0,97 0,71 1,72 0,61 1,18 1,27 131,2 0,0 75,4 67,1
IPI:IPI00908304.1 234 24,97 9,54 cDNA	  FLJ57860,	  highly	  similar	  to	  Transmembrane	  protein	  109 5,13 5,13 11 10 6 5 0,98 0,80 1,16 0,93 1,05 0,95 0,98 1,06 1,33 1,16 0,78 1,38 1,22 1,20 147,6 143,1 133,1 136,6
IPI:IPI00789054.1 282 32,23 6,09 32	  kDa	  protein 9,22 9,22 8 6 6 5 0,97 1,13 0,89 0,58 1,41 1,98 1,18 0,44 1,38 1,05 0,98 0,72 1,08 1,18 33,7 30,4 47,1 74,6
IPI:IPI00843996.1 124 14,19 10,08 Splicing	  factor,	  arginine/serine-‐rich	  3,	  isoform	  CRA_a 23,39 23,39 9 11 5 5 0,52 1,39 0,71 0,71 1,17 1,50 1,50 1,39 1,07 1,18 1,29 0,63 0,80 0,99 58,7 44,0 84,5 108,0
IPI:IPI00514996.1 105 12,12 7,40 Palmitoyl-‐protein	  thioesterase	  1 14,29 14,29 8 8 5 5 0,88 0,83 1,59 0,78 1,28 2,26 0,75 0,50 1,49 1,16 0,88 0,50 0,88 1,50 84,2 71,4 65,6 150,7
IPI:IPI00879238.1 139 16,62 11,06 Ribosomal	  protein	  S9,	  isoform	  CRA_c 12,95 12,95 8 7 5 5 0,37 0,60 0,88 1,28 1,13 0,37 1,27 1,35 0,53 0,30 1,39 1,74 0,33 0,30 39,1 65,8 28,0 79,0
IPI:IPI00945735.1 150 17,03 8,85 Putative	  uncharacterized	  protein	  RAB7A 17,33 32 7 9 5 5 1,12 0,70 1,12 1,54 0,92 0,48 1,29 1,36 0,84 0,60 0,74 1,44 0,86 0,67 69,1 59,6 66,8 103,7
IPI:IPI00646864.1 120 13,06 7,50 Putative	  uncharacterized	  protein	  SSR4 9,17 9,17 6 10 5 5 1,23 0,80 1,05 1,64 1,03 0,89 0,69 1,35 1,10 1,58 0,66 1,63 0,99 0,88 91,0 29,8 85,6 117,1
IPI:IPI00796559.1 110 11,45 8,92 11	  kDa	  protein 6,36 6,36 5 5 5 5 0,66 0,62 1,08 0,77 0,76 0,46 1,78 1,29 0,85 1,05 0,74 1,19 0,60 0,40 67,5 44,4 47,5 38,3
IPI:IPI00386755.2 468 54,36 5,68 ERO1-‐like	  protein	  alpha 4,27 4,27 7 10 4 5 1,11 0,85 0,95 1,85 1,09 1,62 0,47 1,18 1,47 1,93 0,93 1,28 1,02 1,18 118,2 92,3 98,4 90,4
IPI:IPI00877964.1 337 37,07 6,74 Apolipoprotein	  L2 6,53 6,53 7 10 4 5 1,01 1,47 0,82 1,13 1,25 0,94 0,87 0,75 1,43 2,73 0,89 0,91 1,44 3,14 66,9 73,1 62,4 119,8
IPI:IPI00420004.3 1018 116,37 8,79 Isoform	  1	  of	  Myosin-‐Ig 6,39 6,39 6 9 4 5 1,09 1,00 1,47 0,69 1,14 0,74 1,35 0,98 1,59 0,69 1,25 1,54 0,97 1,39 128,6 118,0 140,3 273,2
IPI:IPI00744135.2 977 108,57 5,50 Isoform	  2	  of	  Ribosome-‐binding	  protein	  1 2,76 2,76 6 9 4 5 0,63 0,98 1,03 1,90 0,70 0,61 1,06 1,06 0,66 1,19 1,21 1,37 0,88 0,94 97,0 104,7 133,1 111,0
IPI:IPI00954073.1 139 15,62 8,48 CD44	  antigen	  isoform	  5	  precursor 5,76 5,76 5 6 4 5 1,19 0,94 0,73 1,13 0,84 0,77 1,01 0,79 1,72 1,28 0,80 0,84 0,91 1,40 38,3 35,8 39,6 43,9
IPI:IPI00909338.1 335 37,75 5,14 cDNA	  FLJ51982,	  highly	  similar	  to	  Lysosome	  membrane	  protein	  2 3,58 8,96 4 7 4 5 0,93 0,71 1,56 0,92 0,98 0,39 1,65 1,04 0,96 1,32 0,71 0,82 0,72 0,41 106,0 0,0 89,2 105,0
IPI:IPI00010779.4 248 28,50 4,69 Isoform	  1	  of	  Tropomyosin	  alpha-‐4	  chain 18,55 26,21 13 39 3 5 0,59 1,40 0,88 1,09 0,62 0,99 1,20 0,98 0,59 1,11 1,96 0,55 0,57 1,05 82,8 78,8 187,4 389,1
IPI:IPI00910779.1 207 23,49 4,82 cDNA	  FLJ52141,	  highly	  similar	  to	  14-‐3-‐3	  protein	  gamma 6,76 11,11 6 9 3 5 0,90 1,47 1,08 1,12 1,07 1,36 0,98 1,19 0,99 1,15 1,68 0,73 0,85 1,04 89,4 131,4 123,8 148,8

IPI:IPI00921931.2 379 41,41 7,72
cDNA	  FLJ50080,	  highly	  similar	  to	  Succinyl-‐CoA	  ligase	  (GDP-‐forming)	  beta-‐
chain,	  mitochondrial 2,64 8,18 6 7 3 5 1,71 1,01 1,16 1,26 1,21 1,01 0,47 1,07 1,93 0,99 1,06 1,75 1,59 1,26 89,8 51,3 140,8 80,7

IPI:IPI00641439.1 622 66,99 6,81 67	  kDa	  protein 2,89 4,66 5 8 3 5 0,83 0,27 1,52 1,51 0,77 0,74 1,24 1,17 1,34 1,34 0,53 1,21 1,45 1,31 74,7 43,5 85,5 75,8
IPI:IPI00645339.2 344 38,50 9,44 39	  kDa	  protein 5,81 5,81 4 10 3 5 1,35 1,14 0,87 1,17 1,23 1,52 0,98 0,60 0,80 0,71 1,14 1,38 0,76 1,01 43,0 39,7 60,3 118,0
IPI:IPI00646415.1 181 20,40 6,33 20	  kDa	  protein 8,29 8,29 4 6 3 5 0,96 0,66 1,39 1,09 0,97 0,70 1,36 1,21 1,10 0,93 1,00 1,25 1,06 0,94 29,6 49,8 44,3 40,0
IPI:IPI00789069.2 177 20,58 7,78 cDNA	  FLJ61158,	  highly	  similar	  to	  ADP-‐ribosylation	  factor-‐like	  protein	  8B 5,08 12,99 4 8 3 5 0,64 0,63 1,15 0,89 0,59 0,78 1,78 0,95 0,92 0,90 0,86 0,68 0,74 0,55 67,7 34,8 87,5 96,8
IPI:IPI00853163.1 445 46,06 5,52 Putative	  uncharacterized	  protein	  TYMP 5,84 11,24 4 9 3 5 0,95 1,27 0,85 1,11 1,50 1,99 0,41 1,33 0,90 1,08 0,62 1,08 0,99 0,99 94,2 76,9 142,0 159,5
IPI:IPI00855962.1 1209 132,39 5,17 Isoform	  2	  of	  FK506-‐binding	  protein	  15 1,41 3,06 4 9 3 5 0,63 0,91 1,02 0,53 0,66 0,72 2,42 1,46 0,56 0,90 0,79 0,48 0,61 0,71 53,3 26,6 116,3 127,3
IPI:IPI00909039.1 310 33,68 8,35 cDNA	  FLJ53671,	  highly	  similar	  to	  Intercellular	  adhesion	  molecule	  1 4,52 12,58 4 10 3 5 0,95 1,90 0,89 0,87 1,08 0,90 0,77 0,67 1,44 1,39 0,75 0,81 1,33 0,89 69,8 41,5 114,1 110,7
IPI:IPI00006713.1 504 57,54 6,15 DnaJ	  homolog	  subfamily	  C	  member	  3 3,77 7,54 3 8 3 5 1,24 0,83 0,86 1,49 1,15 1,22 0,53 0,85 1,37 1,18 1,17 1,16 1,20 1,03 43,9 0,0 41,9 86,8
IPI:IPI00294398.1 314 34,26 8,85 Isoform	  1	  of	  Hydroxyacyl-‐coenzyme	  A	  dehydrogenase,	  mitochondrial 5,73 5,73 3 5 3 5 0,80 0,86 1,10 1,10 0,73 0,87 0,95 0,82 1,63 0,86 0,96 0,56 0,71 0,82 62,9 29,7 70,1 50,7
IPI:IPI00399319.1 256 28,75 5,29 epsilon	  subunit	  of	  coatomer	  protein	  complex	  isoform	  c 7,42 7,42 3 7 3 5 0,75 2,19 0,86 0,82 0,75 1,47 1,03 1,06 0,75 0,94 2,08 0,51 1,23 1,38 35,8 23,6 55,8 35,9
IPI:IPI00783982.1 874 97,66 5,47 Coatomer	  subunit	  gamma 3,09 3,09 3 8 3 5 1,98 1,23 0,84 0,75 1,10 0,73 1,06 0,50 0,66 1,34 2,16 1,19 1,24 0,82 50,8 37,6 63,7 153,6
IPI:IPI00953297.1 434 47,71 5,68 cDNA	  FLJ55060,	  highly	  similar	  to	  Annexin	  A7 3,92 7,37 3 8 3 5 0,41 1,59 2,18 0,56 0,70 0,63 1,68 1,77 0,49 0,72 1,78 0,55 0,36 0,63 42,4 29,2 81,2 61,5
IPI:IPI00009896.1 455 52,91 7,25 Epoxide	  hydrolase	  1 1,98 3,96 4 8 2 5 1,32 1,06 1,10 1,12 1,11 0,98 0,88 1,44 0,98 1,48 1,06 1,64 1,01 1,08 0,0 46,5 41,2 56,3

IPI:IPI00221298.1 455 49,84 8,21
Isoform	  2	  of	  NADH	  dehydrogenase	  [ubiquinone]	  flavoprotein	  1,	  
mitochondrial 3,3 3,3 4 10 2 5 2,00 1,01 1,18 1,30 1,56 0,97 0,89 0,57 1,06 1,04 1,23 1,02 1,49 0,71 90,0 73,3 190,6 197,8

IPI:IPI00797038.1 640 70,68 7,62 mitochondrial	  phosphoenolpyruvate	  carboxykinase	  2	  isoform	  1	  precursor 3,28 5,78 4 11 2 5 0,87 1,29 0,74 1,13 0,82 0,73 1,25 1,01 1,01 1,36 0,53 1,73 0,84 0,77 83,2 51,2 152,0 154,2
IPI:IPI00910714.1 422 46,38 9,54 cDNA	  FLJ54754,	  highly	  similar	  to	  Protein	  FAM61A 5,21 5,21 3 8 2 5 1,50 1,15 0,67 0,47 1,03 2,68 1,27 0,64 0,85 0,97 1,84 0,56 1,16 2,02 43,1 21,8 66,7 71,9
IPI:IPI00915340.1 281 30,85 8,76 Putative	  uncharacterized	  protein	  HNRNPD 7,47 11,03 3 10 2 5 0,60 1,22 0,89 0,77 0,90 1,77 1,03 1,27 0,84 1,13 1,09 0,40 0,55 1,23 45,3 41,3 102,7 131,9

IPI:IPI00925853.1 611 66,88 5,38
cDNA	  FLJ60586,	  highly	  similar	  to	  NADH-‐ubiquinone	  oxidoreductase	  75	  kDa	  
subunit,	  mitochondrial 4,75 4,75 3 10 2 5 1,03 1,14 0,96 1,33 1,02 0,64 0,96 0,90 0,79 0,47 0,84 1,21 0,81 0,75 74,9 28,9 118,7 158,0

IPI:IPI00892793.1 189 20,36 8,44 Putative	  uncharacterized	  protein	  CTSD 4,76 4,76 2 5 2 5 1,53 1,07 2,09 1,13 0,92 2,00 1,15 1,03 2,28 1,10 0,86 0,68 0,73 1,42 28,8 38,9 32,2 53,7
IPI:IPI00872619.2 385 42,54 5,27 FLOT2	  protein 6,49 6,49 9 9 7 4 1,08 0,60 1,05 1,03 1,00 0,52 1,62 0,97 1,16 0,37 0,76 1,40 1,64 0,36 86,6 64,7 72,6 35,9
IPI:IPI00790799.1 139 16,08 9,04 16	  kDa	  protein 12,95 12,95 7 6 7 4 0,94 0,64 0,98 0,60 1,13 0,99 0,68 0,34 0,57 0,71 0,85 1,12 2,67 0,80 51,1 28,2 57,0 39,3
IPI:IPI00024282.1 207 23,57 9,07 Ras-‐related	  protein	  Rab-‐8B 5,8 9,18 9 9 6 4 0,64 0,86 0,95 1,49 0,67 0,76 1,38 1,46 1,15 1,44 0,89 0,63 0,72 0,72 105,7 121,2 132,0 136,5
IPI:IPI00001091.4 797 88,53 8,66 AFG3-‐like	  protein	  2 2,89 2,13 8 8 6 4 0,80 0,71 1,00 1,16 0,92 0,52 1,57 1,42 0,65 0,93 0,65 1,71 0,63 0,55 133,6 70,6 101,2 83,3
IPI:IPI00029629.3 630 70,94 8,09 E3	  ubiquitin/ISG15	  ligase	  TRIM25 2,86 2,86 7 4 6 4 1,58 1,42 0,74 0,73 0,85 0,48 2,16 0,70 0,53 1,47 1,35 0,98 0,80 0,79 84,8 31,1 66,1 27,3
IPI:IPI00215893.8 288 32,80 8,25 Heme	  oxygenase	  1 3,82 3,82 8 5 5 4 1,19 0,90 0,91 1,59 1,09 0,63 0,82 0,84 0,82 1,04 0,87 1,59 0,84 1,00 102,0 74,2 91,3 37,4
IPI:IPI00794246.1 317 35,74 9,55 36	  kDa	  protein 3,79 3,79 7 8 5 4 0,46 1,66 0,95 0,25 0,62 1,51 1,35 0,72 0,99 0,84 2,17 0,18 1,00 1,89 70,6 87,4 68,2 207,3

IPI:IPI00642732.2 359 40,16 8,28
cDNA	  FLJ52314,	  highly	  similar	  to	  Pyruvate	  dehydrogenase	  E1	  component	  
alpha	  subunit,	  somatic	  form,	  mitochondrial 4,74 4,74 5 6 5 4 1,08 1,05 0,75 1,23 0,87 1,33 0,90 1,25 0,87 0,91 0,72 0,99 0,79 0,99 66,7 24,8 74,5 26,0

IPI:IPI00013163.1 407 45,81 9,76 Myeloid	  cell	  nuclear	  differentiation	  antigen 4,18 4,18 8 8 4 4 0,69 1,31 0,91 0,68 0,86 1,71 1,51 1,64 0,52 0,77 1,50 0,52 0,55 0,67 118,7 114,9 135,3 194,5
IPI:IPI00163516.4 1100 121,78 5,72 Isoform	  1	  of	  Formin-‐like	  protein	  1 2,36 5,36 8 10 4 4 1,57 0,91 1,04 0,89 1,48 1,48 0,83 0,81 1,63 0,68 1,31 1,14 1,36 1,80 107,8 116,1 104,2 165,9
IPI:IPI00639797.1 169 17,21 7,72 Hydroxysteroid	  (17-‐beta)	  dehydrogenase	  10 10,06 10,06 8 8 4 4 1,41 1,32 1,28 1,55 0,99 1,68 0,66 1,06 1,22 0,56 1,19 1,72 1,10 1,40 105,7 74,3 135,2 183,8
IPI:IPI00909094.1 216 24,54 5,10 cDNA	  FLJ53760,	  highly	  similar	  to	  Syntaxin-‐7 6,94 6,94 8 8 4 4 1,38 0,70 0,99 1,30 1,11 1,34 1,02 1,14 1,00 1,45 0,77 1,56 2,20 1,29 63,3 113,7 110,1 154,2
IPI:IPI00807372.1 313 33,84 10,02 SLC15A3	  protein 5,11 5,11 7 8 4 4 1,19 1,03 1,00 1,71 1,41 0,66 0,87 1,12 1,12 0,43 1,21 1,95 1,90 0,92 128,9 91,6 187,4 192,6
IPI:IPI00927864.2 231 24,58 7,99 Malate	  dehydrogenase 6,06 6,06 7 8 4 4 1,10 1,62 1,24 1,25 1,03 2,51 0,53 1,16 1,99 1,07 1,00 1,01 1,47 2,72 144,6 74,3 138,3 150,0
IPI:IPI00384489.2 919 101,28 5,11 adaptor-‐related	  protein	  complex	  1	  beta	  1	  subunit	  isoform	  c 2,61 2,61 6 6 4 4 1,50 0,96 0,86 0,92 0,81 1,99 1,02 0,59 1,24 1,13 1,07 0,63 1,36 1,39 96,4 47,1 91,9 70,5
IPI:IPI00398780.1 98 10,24 9,77 glutathione	  peroxidase	  1	  isoform	  2 10,2 10,2 6 7 4 4 1,72 1,11 1,23 1,14 1,04 1,41 0,81 0,82 1,15 0,67 1,19 1,78 1,45 1,01 80,5 35,7 119,4 48,8

IPI:IPI00926319.1 486 51,78 7,96
cDNA	  FLJ56112,	  highly	  similar	  to	  Dihydrolipoyl	  dehydrogenase,	  
mitochondrial 5,14 5,14 6 10 4 4 1,40 1,12 1,00 1,43 0,90 1,28 1,14 1,43 1,42 1,24 0,92 1,10 0,97 0,97 134,1 67,1 186,0 202,3

IPI:IPI00024993.4 290 31,37 8,07 Enoyl-‐CoA	  hydratase,	  mitochondrial 4,14 7,93 5 6 4 4 1,56 1,51 1,51 1,41 0,80 1,48 0,75 1,28 1,20 0,87 1,36 1,38 1,50 1,61 94,2 30,0 81,2 42,3
IPI:IPI00420014.2 2136 244,35 6,06 Isoform	  1	  of	  U5	  small	  nuclear	  ribonucleoprotein	  200	  kDa	  helicase 1,31 1,92 5 6 4 4 1,76 1,34 0,85 1,19 1,03 1,59 0,90 0,92 1,00 0,95 1,19 1,12 1,36 1,39 84,3 34,5 79,2 98,7
IPI:IPI00879747.1 275 31,06 7,96 ER	  lipid	  raft	  associated	  1 4,36 4,36 5 7 4 4 1,35 0,87 1,21 1,00 1,10 0,81 0,79 1,50 1,27 1,50 0,69 1,65 1,09 0,91 104,0 41,2 87,4 120,2
IPI:IPI00032313.1 101 11,72 6,11 Protein	  S100-‐A4 7,92 7,92 4 5 4 4 0,47 1,94 1,08 0,49 0,63 0,52 1,55 1,10 0,65 0,52 2,63 0,23 0,42 0,48 74,1 33,8 34,8 23,5
IPI:IPI00785140.3 181 20,20 6,54 Putative	  Rab-‐43-‐like	  protein	  ENSP00000330714 9,94 9,94 4 8 4 4 0,83 0,52 1,03 1,27 0,97 0,39 1,26 1,27 0,75 0,84 0,74 1,61 0,79 0,60 66,8 28,1 63,5 70,6
IPI:IPI00604713.3 522 58,16 5,29 Isoform	  2	  of	  Cytoskeleton-‐associated	  protein	  4 6,13 8,05 8 10 3 4 0,69 0,82 0,81 1,14 0,84 0,67 0,75 0,84 0,92 1,17 0,66 0,87 1,48 0,80 104,7 78,5 107,8 119,4
IPI:IPI00400849.2 610 66,35 8,81 Isoform	  3	  of	  Phosphatidylinositol-‐binding	  clathrin	  assembly	  protein 1,64 3,11 5 8 3 4 1,82 0,77 0,96 1,18 0,83 2,58 0,65 0,55 1,78 1,49 0,74 0,98 1,29 1,69 112,0 62,7 90,6 79,6
IPI:IPI00014263.1 248 27,37 7,23 Isoform	  Long	  of	  Eukaryotic	  translation	  initiation	  factor	  4H 8,47 8,47 4 6 3 4 0,65 1,72 1,13 0,72 0,97 1,23 0,92 1,41 1,25 0,62 2,43 0,55 0,87 1,11 24,3 29,1 41,9 35,7
IPI:IPI00789282.1 70 7,87 11,37 8	  kDa	  protein 12,86 12,86 4 6 3 4 1,12 2,26 0,94 0,77 1,12 2,92 0,51 0,63 1,25 1,46 1,48 0,93 1,46 2,15 34,4 34,9 59,0 23,6
IPI:IPI00908881.2 532 60,17 8,50 Glucose-‐6-‐phosphate	  isomerase 3,01 3,01 4 6 3 4 1,00 0,94 1,11 0,90 1,45 1,60 0,84 1,25 1,19 1,01 0,54 0,67 0,95 1,12 46,3 33,4 58,8 31,8

IPI:IPI00936213.1 400 44,12 7,49
cDNA	  FLJ57480,	  moderately	  similar	  to	  Platelet	  endothelial	  cell	  adhesion	  
molecule 2,25 5,5 4 6 3 4 1,77 0,97 1,22 0,85 0,97 0,79 0,90 0,65 1,26 1,20 1,11 1,08 1,59 1,97 48,2 42,0 115,7 88,7

IPI:IPI00218924.5 195 22,44 5,10 Calcium-‐binding	  protein	  p22 21,03 21,03 3 9 3 4 1,09 0,95 1,30 0,96 1,12 0,67 1,13 1,11 1,31 0,83 1,05 1,45 0,82 0,82 53,0 0,0 87,8 131,7

IPI:IPI00656071.1 353 39,62 8,37
Isoform	  1	  of	  Mitochondrial	  import	  inner	  membrane	  translocase	  subunit	  
TIM50 2,27 2,27 3 4 3 4 0,84 0,83 1,12 1,22 0,86 0,58 1,30 1,22 0,86 1,30 0,81 1,20 0,67 0,65 0,0 0,0 33,8 21,0

IPI:IPI00790132.2 2699 307,64 6,46 Putative	  uncharacterized	  protein	  ITPR2 0,26 1,74 3 8 3 4 0,91 0,52 1,02 0,97 0,99 0,71 1,02 1,35 1,11 1,11 0,57 1,38 1,34 0,71 35,6 27,7 83,5 122,7
IPI:IPI00794448.1 567 63,11 7,88 Putative	  uncharacterized	  protein	  ADAM10 1,76 4,41 3 9 3 4 1,27 1,00 1,47 1,28 1,06 0,96 0,88 0,92 1,23 1,01 1,04 1,28 1,22 1,25 56,3 27,8 66,7 115,4
IPI:IPI00796904.1 138 14,89 8,09 cDNA	  FLJ50892,	  moderately	  similar	  to	  Mesoderm	  development	  candidate	  2 8,7 8,7 3 4 3 4 1,09 0,99 1,21 0,99 1,02 1,66 0,54 0,73 1,35 1,17 0,91 0,49 2,08 2,03 47,4 0,0 69,6 0,0
IPI:IPI00922847.1 143 15,87 5,03 Progesterone	  receptor	  membrane	  component	  1,	  isoform	  CRA_c 11,19 11,19 3 6 3 4 1,36 0,71 1,12 1,15 1,28 0,96 0,69 1,15 1,24 1,29 0,98 1,53 1,53 0,98 76,9 37,4 70,8 34,3
IPI:IPI00910738.1 526 55,70 8,43 cDNA	  FLJ60647,	  highly	  similar	  to	  Keratin,	  type	  II	  cytoskeletal	  6B 6,65 6,65 9 13 2 4 1,02 0,72 1,06 0,72 1,02 1,28 0,95 1,27 1,27 1,17 0,72 1,11 1,30 1,77 129,8 36,3 94,3 98,4
IPI:IPI00375490.5 373 41,21 8,18 Isoform	  2	  of	  Serine	  beta-‐lactamase-‐like	  protein	  LACTB,	  mitochondrial 11,26 11,26 5 15 2 4 0,86 0,93 0,86 1,26 0,88 1,02 0,74 1,06 0,83 1,07 0,83 1,14 0,60 0,67 41,3 68,8 159,8 199,4
IPI:IPI00909386.1 461 51,11 6,39 cDNA	  FLJ53367,	  highly	  similar	  to	  Transmembrane	  glycoprotein	  NMB 6,07 6,07 5 12 2 4 1,41 1,35 1,54 0,77 0,94 1,60 1,11 1,28 1,56 1,73 0,94 0,84 1,41 1,66 62,0 34,1 96,5 161,9
IPI:IPI00291373.2 745 82,88 8,95 ATP-‐binding	  cassette	  sub-‐family	  D	  member	  1 3,22 4,3 4 9 2 4 0,59 0,47 0,95 1,27 0,64 0,44 1,34 1,01 0,67 1,78 0,45 1,24 0,97 0,56 86,9 47,5 146,0 109,8
IPI:IPI00307259.11 2243 254,27 6,74 DnaJ	  homolog	  subfamily	  C	  member	  13 1,16 2,9 4 11 2 4 1,20 0,98 0,85 0,80 1,15 1,48 1,17 0,70 1,36 1,30 0,87 0,89 1,13 0,74 75,3 44,3 111,7 114,0
IPI:IPI00748916.2 2073 237,52 7,74 Dedicator	  of	  cytokinesis	  protein	  11 1,01 2,03 4 8 2 4 1,14 1,16 0,86 0,87 1,37 1,12 1,05 0,90 1,18 1,02 1,18 1,40 1,15 1,14 50,3 52,8 121,0 100,0
IPI:IPI00798088.1 149 16,32 5,27 16	  kDa	  protein 8,72 12,75 4 7 2 4 1,40 0,78 1,23 0,85 1,05 0,72 0,94 1,46 1,16 1,73 0,81 1,23 1,45 1,10 40,9 87,4 71,1 129,3
IPI:IPI00922838.1 981 109,64 6,14 cDNA	  FLJ56074,	  highly	  similar	  to	  150	  kDa	  oxygen-‐regulated	  protein 2,85 5,1 4 9 2 4 0,66 1,52 1,04 0,96 0,84 1,40 0,53 0,82 1,33 2,33 0,71 0,80 0,64 1,45 55,0 49,8 74,9 132,5
IPI:IPI00938044.1 190 22,58 7,14 hypothetical	  protein	  XP_002347581 7,37 7,37 4 8 2 4 0,90 0,84 1,11 1,09 1,03 0,76 1,01 1,18 0,88 1,04 0,87 1,47 0,91 0,87 114,1 85,7 169,5 146,8
IPI:IPI00005202.2 247 26,15 5,31 Membrane-‐associated	  progesterone	  receptor	  component	  2 3,24 3,24 3 5 2 4 1,40 0,78 1,01 1,05 1,17 0,84 0,87 1,25 1,28 1,07 0,79 1,65 1,21 0,94 48,1 32,1 57,0 31,3
IPI:IPI00012740.1 388 42,92 5,33 Isoform	  III	  of	  Macrophage	  scavenger	  receptor	  types	  I	  and	  II 5,67 5,67 3 8 2 4 0,65 0,76 1,23 1,21 0,92 0,29 1,55 1,65 1,17 1,36 0,54 0,87 0,70 0,65 47,3 32,5 100,9 64,9
IPI:IPI00025796.3 264 30,22 7,50 NADH	  dehydrogenase	  [ubiquinone]	  iron-‐sulfur	  protein	  3,	  mitochondrial 4,17 9,09 3 8 2 4 1,40 1,85 0,89 1,13 1,36 1,21 1,16 0,90 0,82 1,12 0,89 1,34 0,82 1,17 45,9 40,2 111,9 100,1
IPI:IPI00026964.2 274 29,65 8,32 Cytochrome	  b-‐c1	  complex	  subunit	  Rieske,	  mitochondrial 8,03 10,95 3 8 2 4 0,67 0,96 0,97 1,09 0,65 0,67 1,34 1,86 0,60 1,00 0,68 1,39 0,00 1,02 151,2 20,4 106,2 97,6
IPI:IPI00218660.3 2695 306,58 6,29 Isoform	  4	  of	  Inositol	  1,4,5-‐trisphosphate	  receptor	  type	  1 0,56 1,63 3 9 2 4 1,10 0,56 1,13 0,99 0,95 0,75 0,92 1,28 1,00 1,46 0,53 1,11 1,29 0,54 33,0 36,8 47,1 113,5
IPI:IPI00219772.3 137 16,39 8,92 NADH	  dehydrogenase	  [ubiquinone]	  1	  beta	  subcomplex	  subunit	  7 12,41 12,41 3 8 2 4 0,65 0,75 1,19 2,18 0,61 0,68 0,53 1,46 0,63 0,50 0,44 1,88 0,84 0,66 45,0 36,4 64,7 90,2
IPI:IPI00221224.6 967 109,47 5,48 Aminopeptidase	  N 1,24 1,24 3 7 2 4 0,50 0,45 2,12 0,91 1,11 0,31 0,87 0,61 0,42 0,87 0,61 0,84 0,54 0,67 44,1 24,6 41,5 60,3
IPI:IPI00445658.2 377 42,81 8,16 Isoform	  2	  of	  Phostensin 5,04 5,04 3 5 2 4 0,92 1,40 0,95 0,76 0,68 1,38 1,19 0,68 0,87 1,02 1,71 0,52 1,02 1,25 29,0 38,1 53,9 34,5
IPI:IPI00641230.2 536 59,80 7,42 Isoform	  1	  of	  Proto-‐oncogene	  tyrosine-‐protein	  kinase	  Src 3,36 3,36 3 8 2 4 1,21 1,44 1,03 0,59 0,86 1,95 1,08 0,86 1,06 1,46 0,98 0,76 1,58 1,39 45,6 51,3 81,1 79,6
IPI:IPI00790578.1 46 4,65 4,73 5	  kDa	  protein 21,74 21,74 3 7 2 4 1,17 0,75 1,36 1,98 0,83 0,78 0,86 1,29 1,05 0,78 0,91 1,61 1,24 1,13 74,6 52,8 115,0 83,7
IPI:IPI00844115.1 747 86,08 7,39 Isoform	  2	  of	  DnaJ	  homolog	  subfamily	  C	  member	  10 1,34 2,28 3 8 2 4 1,39 1,13 1,01 0,91 1,14 1,68 0,58 0,85 1,58 1,80 1,08 0,91 1,74 1,28 42,5 24,5 79,6 34,2
IPI:IPI00016670.3 161 17,73 5,15 RhoA	  activator	  C11orf59 14,91 22,98 2 10 2 4 0,96 0,79 1,43 1,45 0,94 0,60 1,15 1,27 1,16 0,56 0,87 1,45 1,07 0,82 65,6 0,0 188,6 181,8
IPI:IPI00646692.1 152 17,01 6,90 Putative	  uncharacterized	  protein	  RAB31 4,61 15,13 2 6 2 4 1,23 0,94 1,11 1,31 1,12 0,57 1,14 1,39 0,88 1,23 1,22 1,42 0,92 0,78 43,5 26,1 72,3 36,5
IPI:IPI00878870.1 67 7,76 9,86 8	  kDa	  protein 11,94 11,94 2 7 2 4 1,03 1,48 1,28 0,68 1,09 1,88 0,77 0,94 1,20 0,59 1,85 0,75 1,55 1,64 35,2 0,0 61,0 45,8
IPI:IPI00910682.2 274 29,89 6,30 pyruvate	  dehydrogenase	  complex,	  component	  X	  isoform	  3	  precursor 3,28 6,93 2 7 2 4 0,92 1,33 1,08 0,91 0,99 1,34 0,80 0,87 1,10 1,52 1,17 1,00 0,81 1,07 47,7 16,1 57,6 78,9
IPI:IPI00911038.2 1301 147,30 6,73 apoptotic	  chromatin	  condensation	  inducer	  1	  isoform	  3 1,23 2 2 6 2 4 1,12 1,01 0,70 0,68 0,84 0,91 1,93 1,23 0,84 1,25 1,31 0,64 0,95 0,89 42,1 21,7 79,4 45,7
IPI:IPI00941167.1 529 60,65 5,16 Beta-‐hexosaminidase	  subunit	  alpha 3,4 3,4 2 5 2 4 1,21 0,67 1,12 1,53 0,80 1,19 1,33 1,49 0,94 0,64 1,15 1,10 0,60 0,94 42,0 22,9 81,9 24,6
IPI:IPI00788837.2 282 29,72 7,71 cDNA	  FLJ54752,	  highly	  similar	  to	  Poly(rC)-‐binding	  protein	  2 14,89 10,99 9 6 6 3 0,73 1,86 1,16 0,67 1,04 2,32 0,65 0,93 0,88 1,00 1,86 0,52 1,55 1,68 125,4 149,4 109,3 79,0
IPI:IPI00103397.2 5030 526,27 6,90 Mucin-‐5AC	  (Fragment) 0,52 0,95 7 7 6 3 0,65 0,34 0,56 0,34 2,80 0,30 1,34 0,30 0,51 0,32 1,33 1,56 0,72 1,59 49,5 35,3 48,5 45,6
IPI:IPI00219484.1 166 19,78 8,03 Isoform	  3	  of	  U1	  small	  nuclear	  ribonucleoprotein	  70	  kDa 7,83 7,83 7 4 6 3 0,73 0,96 0,64 0,84 0,68 0,86 1,60 1,19 0,58 0,81 1,35 0,56 0,92 0,68 56,6 28,9 46,9 41,2
IPI:IPI00853517.1 326 36,94 5,34 ERGIC	  and	  golgi	  3 6,75 6,75 6 6 6 3 1,22 0,76 1,08 1,23 1,21 0,65 0,91 1,49 1,04 1,30 0,80 1,54 1,17 0,87 43,6 26,8 39,9 31,4
IPI:IPI00025285.3 118 13,75 8,79 V-‐type	  proton	  ATPase	  subunit	  G	  1 9,32 9,32 10 6 5 3 0,79 1,04 0,78 0,87 1,14 1,50 1,28 0,48 1,39 1,21 1,15 0,71 0,70 0,92 158,9 136,1 102,6 91,1
IPI:IPI00150057.6 1130 124,76 5,55 Isoform	  2	  of	  SWI/SNF	  complex	  subunit	  SMARCC2 2,74 1,24 6 5 5 3 1,29 1,11 0,80 0,88 0,75 1,07 2,11 0,90 0,80 1,48 0,80 0,86 0,99 1,29 94,7 63,1 62,9 86,2
IPI:IPI00795853.1 147 16,04 11,90 16	  kDa	  protein 4,76 4,76 7 5 4 3 0,67 1,21 1,08 0,52 1,59 1,20 0,81 0,17 0,65 0,28 1,83 0,90 1,03 0,86 19,5 57,7 31,8 32,1
IPI:IPI00216529.1 1171 129,07 6,16 Isoform	  E	  of	  Plasma	  membrane	  calcium-‐transporting	  ATPase	  1 2,99 2,99 6 5 4 3 1,26 0,97 1,27 1,97 1,32 0,70 0,90 0,94 0,88 1,18 1,13 1,43 0,99 1,10 82,4 56,5 45,2 73,1
IPI:IPI00470658.1 269 29,34 8,29 FBRNP 3,72 3,72 6 6 4 3 0,92 0,92 0,91 1,83 0,80 1,34 0,95 1,03 0,71 0,71 1,00 1,05 0,68 1,36 126,8 66,4 94,8 69,2

IPI:IPI00910724.1 221 24,42 9,38
cDNA	  FLJ60170,	  highly	  similar	  to	  Guanine	  nucleotide-‐binding	  protein	  subunit	  
beta	  2-‐like	  1 9,95 9,95 6 4 4 3 2,33 0,74 0,54 0,69 1,49 0,73 2,06 0,90 0,54 1,91 0,82 1,53 0,98 0,68 102,5 55,2 65,0 49,7

IPI:IPI00004315.1 463 50,05 7,25 Sialic	  acid-‐binding	  Ig-‐like	  lectin	  9 4,97 4,97 5 6 4 3 1,25 0,77 1,64 1,22 1,57 0,84 0,80 0,81 0,96 1,19 1,12 1,40 1,04 0,92 82,8 72,1 106,9 96,0
IPI:IPI00004488.2 119 13,36 5,52 V-‐type	  proton	  ATPase	  subunit	  F 7,56 7,56 5 4 4 3 1,56 1,65 1,07 0,80 1,83 2,00 0,68 0,85 2,42 0,94 1,76 1,03 1,52 2,03 61,5 38,0 49,4 25,5
IPI:IPI00552590.1 486 53,26 7,27 chaperonin	  containing	  TCP1,	  subunit	  6A	  isoform	  b 4,32 4,32 5 3 4 3 0,64 1,38 0,78 0,60 1,36 1,33 0,92 0,59 1,09 0,36 1,77 0,40 1,14 1,36 33,5 42,8 40,8 22,7
IPI:IPI00848320.1 406 45,44 5,11 ATPase,	  V1	  complex,	  subunit	  B	  family	  protein 5,17 10,59 5 5 4 3 1,57 1,26 1,08 0,90 1,51 2,02 0,95 0,67 1,64 0,93 1,38 1,10 1,17 1,44 61,3 31,5 63,4 81,0
IPI:IPI00013895.1 105 11,73 7,12 Protein	  S100-‐A11 6,67 6,67 4 3 4 3 0,53 1,58 2,07 0,72 1,04 0,71 1,34 2,44 0,66 0,68 1,53 0,67 0,69 0,70 30,7 0,0 25,6 0,0
IPI:IPI00377087.4 188 20,77 4,84 Gelsolin 8,51 8,51 4 4 4 3 0,91 1,91 1,20 0,58 1,27 3,31 0,77 1,14 1,08 0,63 1,50 0,58 1,74 2,25 57,0 26,0 38,5 22,4
IPI:IPI00412579.6 217 24,82 9,94 60S	  ribosomal	  protein	  L10a 3,69 3,69 4 3 4 3 0,87 1,41 0,75 1,04 1,27 0,94 0,89 0,69 0,70 0,41 1,73 1,63 0,72 0,72 25,6 0,0 25,7 0,0
IPI:IPI00789393.3 277 30,19 4,97 lymphocyte-‐specific	  protein	  1	  isoform	  2 6,5 6,5 4 5 4 3 1,50 1,11 1,14 0,92 0,94 0,81 1,12 0,74 1,55 0,25 1,58 0,91 1,53 1,26 137,2 28,7 90,9 46,1
IPI:IPI00893358.1 514 55,32 7,62 T-‐complex	  protein	  1,	  delta	  subunit 5,64 5,64 4 5 4 3 0,65 1,98 0,83 0,67 1,80 1,85 0,75 0,57 1,16 0,65 1,90 0,45 0,84 1,74 51,2 37,1 46,0 56,1
IPI:IPI00917562.1 218 24,07 6,64 Putative	  uncharacterized	  protein	  CAPG 7,34 7,34 4 8 4 3 0,69 0,88 0,83 1,01 0,82 1,53 1,01 1,17 0,60 0,62 0,63 0,91 1,12 0,94 111,6 0,0 141,5 135,2
IPI:IPI00941031.1 365 40,81 4,69 41	  kDa	  protein 4,38 4,38 4 5 4 3 0,83 1,02 0,64 0,85 0,69 0,62 1,59 1,02 0,61 1,06 1,28 0,76 0,83 0,95 55,7 17,7 42,4 39,0
IPI:IPI00006196.3 2101 236,37 5,80 Isoform	  2	  of	  Nuclear	  mitotic	  apparatus	  protein	  1 1,71 2,05 6 8 3 3 1,07 0,99 0,89 0,74 0,62 1,86 1,76 0,89 0,79 1,19 1,02 0,86 0,83 1,91 74,9 43,4 97,1 64,6
IPI:IPI00641148.2 781 85,97 8,73 chloride	  channel	  7	  isoform	  b 1,54 1,54 6 6 3 3 0,62 0,58 0,93 1,03 0,59 0,41 2,01 0,53 0,68 1,23 0,84 0,91 0,79 0,53 93,3 86,0 85,6 100,2
IPI:IPI00956573.1 101 10,96 7,84 TYRO	  protein	  tyrosine	  kinase-‐binding	  protein	  isoform	  4	  precursor 14,85 14,85 6 6 3 3 1,12 0,64 1,11 1,23 1,19 0,97 0,61 0,72 1,43 1,60 0,87 1,43 1,27 1,42 82,2 137,4 77,7 132,6
IPI:IPI00001539.8 397 41,90 8,09 3-‐ketoacyl-‐CoA	  thiolase,	  mitochondrial 7,3 13,85 5 8 3 3 0,98 0,95 0,70 1,03 0,82 1,37 1,57 0,84 1,03 1,00 0,71 1,21 0,87 1,06 83,3 53,4 87,3 161,7
IPI:IPI00216192.3 677 75,40 9,01 Isoform	  2	  of	  Caseinolytic	  peptidase	  B	  protein	  homolog 3,1 3,1 5 5 3 3 1,12 1,14 0,84 0,96 0,82 1,14 1,11 0,96 1,12 0,93 0,76 0,84 0,97 1,30 76,6 69,6 82,4 84,1
IPI:IPI00289773.3 345 36,08 8,31 CCAAT/enhancer-‐binding	  protein	  beta 2,9 2,9 5 4 3 3 1,33 0,92 0,99 1,67 1,08 0,94 1,51 1,19 0,90 0,90 0,92 1,19 0,72 0,75 39,5 41,3 56,8 42,2
IPI:IPI00432753.2 321 35,69 7,97 Isoform	  1	  of	  Torsin-‐2A 4,98 4,98 5 6 3 3 1,09 0,73 1,02 0,73 0,85 1,00 0,87 0,67 1,06 1,39 0,96 0,75 0,72 0,70 155,4 58,0 142,8 123,0
IPI:IPI00439944.1 189 21,84 6,68 ARCN1	  protein 6,35 6,35 5 8 3 3 2,74 1,46 0,71 0,98 1,86 1,04 1,02 0,89 0,88 1,57 1,22 1,21 1,05 1,22 75,2 77,0 132,8 138,8
IPI:IPI00790689.1 92 10,61 5,63 14-‐3-‐3	  protein/cytosolic	  phospholipase	  A2	  protein 15,22 15,22 5 6 3 3 0,83 1,42 1,07 0,86 1,13 1,42 1,02 1,16 1,12 1,15 1,33 0,61 0,84 1,15 103,4 122,0 149,9 158,3
IPI:IPI00917030.1 143 16,71 7,97 Putative	  uncharacterized	  protein	  CPVL 6,99 6,99 5 6 3 3 1,06 1,20 0,82 0,57 1,46 2,48 0,91 0,84 0,56 0,83 1,17 1,78 0,55 0,90 46,7 60,6 42,4 91,9
IPI:IPI00941177.1 118 13,30 7,18 Putative	  uncharacterized	  protein	  ENSP00000395798	  (Fragment) 11,86 11,86 5 6 3 3 1,14 1,05 1,14 0,94 1,02 1,63 0,86 1,10 1,36 1,01 0,99 1,16 1,68 0,98 108,2 60,6 101,9 108,9
IPI:IPI00018810.1 514 59,19 7,87 Isoform	  p56	  of	  59	  kDa	  2'-‐5'-‐oligoadenylate	  synthase-‐like	  protein 5,25 6,81 4 5 3 3 1,52 2,09 0,73 0,56 1,54 1,10 0,66 0,66 2,20 0,77 2,18 0,54 1,80 1,80 91,4 63,9 67,9 78,2
IPI:IPI00020124.1 479 53,99 8,29 Phosphatidylinositol	  4-‐kinase	  type	  2-‐alpha 3,34 3,34 4 6 3 3 0,71 0,59 0,88 0,92 0,66 0,56 1,75 1,44 0,72 1,66 0,66 1,24 1,09 0,55 98,5 61,2 94,9 128,1
IPI:IPI00025084.3 268 28,30 5,20 Calpain	  small	  subunit	  1 5,97 5,97 4 3 3 3 0,60 2,51 1,02 0,63 0,88 0,87 1,03 1,05 0,67 0,94 2,45 0,43 0,70 0,61 75,0 29,8 94,8 0,0
IPI:IPI00152503.1 740 83,50 8,06 Isoform	  1	  of	  E3	  ubiquitin-‐protein	  ligase	  DTX3L 2,16 2,16 3 5 3 3 1,12 1,34 1,17 0,87 1,24 0,68 1,18 1,13 0,87 0,79 1,88 1,37 0,98 1,04 67,9 21,8 61,1 37,5
IPI:IPI00180240.2 44 5,06 5,06 Thymosin	  beta-‐4-‐like	  protein	  3 27,27 27,27 3 3 3 3 0,26 0,88 0,98 1,38 1,24 0,72 0,43 0,71 0,89 0,52 0,80 0,57 0,29 0,15 45,8 25,9 59,7 0,0
IPI:IPI00397519.3 625 68,12 6,42 Isoform	  2	  of	  Clathrin	  interactor	  1 2,08 2,08 3 6 3 3 0,84 0,73 1,09 0,91 0,78 0,79 2,21 1,19 1,09 0,93 0,79 0,72 0,58 0,72 59,7 27,0 51,7 73,9
IPI:IPI00006482.1 1023 112,82 5,49 Isoform	  Long	  of	  Sodium/potassium-‐transporting	  ATPase	  subunit	  alpha-‐1 4,5 4,5 13 14 2 3 1,14 1,21 1,03 0,92 1,07 0,93 1,05 1,34 1,65 1,26 0,91 1,34 1,06 1,48 251,9 103,8 219,0 292,6
IPI:IPI00644766.4 419 47,55 6,64 Torsin	  A	  interacting	  protein	  1 5,01 8,35 10 22 2 3 1,16 1,90 1,05 1,06 0,64 3,30 0,55 0,59 1,99 1,55 1,56 0,89 0,25 1,99 81,5 97,8 208,3 283,5
IPI:IPI00218638.10 1098 124,77 9,11 Myosin-‐If 3,19 6,65 7 12 2 3 1,31 1,48 1,00 0,98 1,83 1,37 1,06 1,33 1,44 0,64 1,60 1,65 0,92 0,77 100,1 75,0 124,2 227,4
IPI:IPI00288947.3 359 42,12 5,68 Guanine	  nucleotide-‐binding	  protein	  G(q)	  subunit	  alpha 5,29 5,29 5 7 2 3 0,78 0,81 1,00 1,11 0,65 0,61 1,28 0,77 0,80 1,33 0,77 0,89 0,83 0,82 24,8 31,1 39,6 24,8
IPI:IPI00019068.2 340 37,94 9,45 Putative	  uncharacterized	  protein	  MBOAT7 3,53 7,06 4 6 2 3 1,08 0,83 1,18 0,91 1,05 1,13 0,83 1,18 1,04 1,26 0,80 1,22 1,22 1,10 31,8 49,3 75,9 90,3
IPI:IPI00026089.4 1304 145,74 7,09 Splicing	  factor	  3B	  subunit	  1 1,23 2,99 4 5 2 3 0,98 1,43 0,71 0,74 0,90 1,22 1,61 1,07 0,86 1,24 1,06 0,94 1,02 1,65 31,4 64,5 51,2 46,6
IPI:IPI00185503.4 549 62,69 9,23 Isoform	  2	  of	  ATP-‐binding	  cassette	  sub-‐family	  D	  member	  3 1,28 2,91 4 6 2 3 1,18 0,70 1,07 0,90 1,02 0,46 1,29 1,58 1,44 1,30 0,69 1,81 1,69 0,83 26,7 35,6 42,3 37,9
IPI:IPI00219219.3 135 14,71 5,50 Galectin-‐1 15,56 17,04 4 3 2 3 1,47 1,18 0,55 1,09 1,36 2,64 0,48 1,01 0,97 1,88 1,03 0,37 0,81 1,68 41,5 35,5 22,6 23,0
IPI:IPI00792135.2 102 11,48 9,76 ATP5H	  protein	  (Fragment) 8,82 8,82 4 6 2 3 0,77 0,96 1,51 0,91 0,78 0,39 1,85 1,33 0,91 0,93 0,98 0,93 0,48 0,47 71,6 54,8 64,5 64,3
IPI:IPI00796636.14 105 11,50 6,37 Hemoglobin	  (Fragment) 12,38 30,48 4 8 2 3 2,09 0,42 0,31 3,28 1,16 0,80 0,69 1,09 0,53 1,22 0,32 2,79 0,39 0,76 76,6 64,8 128,6 118,1
IPI:IPI00873959.3 1828 212,12 8,60 myosin	  VA	  isoform	  2 0,49 1,91 4 5 2 3 0,93 0,89 1,03 0,81 1,09 1,63 1,27 0,59 1,13 0,92 0,98 0,73 0,77 1,50 37,0 63,4 66,8 56,8
IPI:IPI00011913.1 305 30,82 9,29 Heterogeneous	  nuclear	  ribonucleoprotein	  A0 4,26 4,26 3 6 2 3 0,75 1,41 0,97 0,91 0,94 1,75 1,11 0,66 0,79 1,23 1,30 0,60 1,11 1,53 46,6 26,9 48,4 83,7
IPI:IPI00015842.1 331 38,87 5,00 Reticulocalbin-‐1 3,63 3,63 3 6 2 3 1,04 1,32 1,16 0,92 1,74 1,65 0,70 0,72 1,40 1,39 0,82 1,04 1,13 1,34 90,9 41,1 130,3 77,7
IPI:IPI00106668.5 422 45,78 5,43 mannose	  6	  phosphate	  receptor	  binding	  protein	  1	  isoform	  3 4,03 4,03 3 6 2 3 0,92 1,80 1,00 0,99 1,12 2,98 0,64 0,86 1,10 1,48 1,58 0,63 1,73 1,47 118,2 49,1 148,0 162,9
IPI:IPI00165579.6 391 43,81 6,48 Isoform	  2	  of	  Cytosolic	  non-‐specific	  dipeptidase 4,86 4,86 3 6 2 3 0,77 3,46 0,65 0,95 1,44 1,46 0,65 0,97 0,79 1,19 3,03 0,60 0,87 1,19 60,4 51,7 74,8 89,6
IPI:IPI00168438.3 154 16,87 9,17 Zinc	  finger,	  MYM-‐type	  6,	  isoform	  CRA_a 7,79 7,79 3 6 2 3 0,81 0,81 0,91 1,01 0,91 0,94 0,87 1,17 1,05 0,96 0,80 1,64 0,86 1,00 37,6 50,6 58,8 80,6
IPI:IPI00221241.3 1006 114,99 5,78 Isoform	  3	  of	  Leucyl-‐cystinyl	  aminopeptidase 1,19 1,19 3 5 2 3 0,89 0,58 1,24 2,40 0,98 0,76 0,94 1,19 0,81 0,62 0,48 1,44 0,68 0,64 38,8 66,6 63,1 91,0
IPI:IPI00375407.1 313 35,45 5,86 Isoform	  2	  of	  DDRGK	  domain-‐containing	  protein	  1 7,35 7,35 3 5 2 3 0,81 0,56 0,88 0,95 0,67 0,51 1,16 0,67 0,85 1,46 0,72 0,68 0,84 0,61 48,3 49,6 57,1 56,3
IPI:IPI00641875.3 445 50,31 5,36 cDNA	  FLJ52318,	  highly	  similar	  to	  Neutrophil	  cytosol	  factor	  2 3,6 3,6 3 5 2 3 0,90 3,48 0,72 0,64 1,10 1,60 0,87 1,49 0,82 1,25 2,17 0,51 1,48 0,88 63,4 45,6 76,1 58,9
IPI:IPI00647467.1 137 15,68 9,85 Isoform	  2	  of	  Protein-‐tyrosine	  phosphatase	  mitochondrial	  1 6,57 15,33 3 5 2 3 1,30 0,98 1,11 0,82 1,24 1,59 0,94 1,52 0,82 0,82 0,93 1,57 0,87 1,28 59,6 45,5 91,3 41,6
IPI:IPI00909344.1 364 38,11 7,84 cDNA	  FLJ51330,	  highly	  similar	  to	  Far	  upstream	  element-‐binding	  protein	  2 2,47 4,95 3 5 2 3 0,88 2,22 1,31 0,70 0,54 1,57 1,59 1,34 0,67 1,23 1,94 0,55 0,91 1,22 38,4 31,4 64,3 60,3
IPI:IPI00922290.1 156 17,75 8,65 cDNA	  FLJ53094,	  highly	  similar	  to	  Receptor	  expression-‐enhancing	  protein	  5 5,13 5,13 3 5 2 3 0,81 0,71 0,78 1,26 0,74 0,63 1,10 0,85 1,19 1,19 0,99 0,81 0,80 0,93 35,5 33,4 31,8 49,5
IPI:IPI00939242.1 214 23,90 6,57 Putative	  uncharacterized	  protein	  RAB4A 7,01 7,01 3 5 2 3 0,88 0,53 1,04 1,14 0,80 0,74 1,72 0,93 1,10 1,44 0,65 0,77 1,29 1,43 63,9 33,1 69,6 67,9
IPI:IPI00026848.3 357 41,44 8,78 Alpha-‐2-‐macroglobulin	  receptor-‐associated	  protein 1,96 5,6 2 3 2 3 0,45 0,59 0,75 1,52 0,82 0,41 1,64 1,05 0,68 1,37 0,79 0,75 0,30 0,56 24,6 20,8 0,0 55,3
IPI:IPI00031522.2 763 82,95 9,04 Trifunctional	  enzyme	  subunit	  alpha,	  mitochondrial 1,18 3,41 2 5 2 3 0,60 0,59 0,91 1,43 1,25 0,29 1,21 1,77 0,39 0,44 0,92 3,51 0,20 0,37 0,0 25,9 55,6 39,5
IPI:IPI00916345.1 47 5,19 4,72 Putative	  uncharacterized	  protein	  HSPE1 14,89 14,89 2 3 2 3 0,59 0,94 1,24 1,20 0,54 1,05 0,75 0,57 1,38 0,95 0,95 0,42 0,85 1,04 35,5 23,9 44,3 23,1
IPI:IPI00916861.1 169 18,68 5,94 Putative	  uncharacterized	  protein	  MDH1 16,57 16,57 2 6 2 3 0,89 0,99 1,13 1,02 1,23 2,41 0,78 1,29 1,06 1,55 0,77 1,13 1,12 1,20 49,4 24,0 59,0 82,5
IPI:IPI00922759.1 391 44,32 7,97 cDNA	  FLJ50979,	  moderately	  similar	  to	  Integrin-‐linked	  protein	  kinase 2,05 4,86 2 3 2 3 1,31 0,94 0,73 0,73 0,87 0,94 1,55 0,68 0,70 1,21 1,27 0,61 0,88 0,61 24,2 0,0 29,6 0,0
IPI:IPI00925777.1 178 20,11 8,91 Putative	  uncharacterized	  protein	  TMED4 9,55 9,55 2 10 2 3 1,43 0,88 1,21 1,75 1,00 0,98 1,15 1,50 1,04 0,79 0,75 1,40 0,86 0,77 70,2 20,9 103,4 132,9
IPI:IPI00939811.1 186 20,36 9,92 Ribosomal	  protein	  S3 18,82 18,82 2 6 2 3 0,84 1,95 1,25 1,37 0,83 0,90 0,88 2,56 1,06 0,65 1,22 1,07 0,73 1,16 56,4 27,5 92,2 141,3
IPI:IPI00953181.1 1714 186,15 6,29 Isoform	  6	  of	  Nuclear	  pore	  complex	  protein	  Nup98-‐Nup96 1,11 1,69 2 5 2 3 1,40 0,70 0,97 0,94 1,03 1,66 0,98 0,91 1,08 0,98 0,83 1,27 1,35 0,86 26,0 0,0 34,2 36,1
IPI:IPI00479145.2 400 44,07 5,14 Keratin,	  type	  I	  cytoskeletal	  19 9 9 28 29 6 2 0,59 0,18 1,52 0,46 1,06 0,16 1,58 1,00 1,02 0,95 0,53 3,23 0,70 0,37 388,7 119,2 253,3 103,1
IPI:IPI00019326.1 184 19,38 5,83 Adrenodoxin,	  mitochondrial 9,24 4,89 6 2 6 2 1,18 1,86 1,36 0,91 0,78 1,65 0,58 1,58 1,50 1,33 1,03 0,85 1,55 3,19 40,4 41,2 54,5 0,0
IPI:IPI00924835.1 124 14,12 9,14 Putative	  uncharacterized	  protein	  ELMO1 12,9 5,65 7 4 5 2 1,61 1,61 1,08 0,66 1,42 1,26 1,64 1,19 1,18 0,84 1,53 1,18 1,20 1,61 41,1 51,6 35,3 35,3
IPI:IPI00258804.1 60 6,59 8,82 ATPase	  inhibitory	  factor	  1	  isoform	  3	  precursor 11,67 11,67 5 2 5 2 0,51 1,00 0,88 1,12 0,66 0,83 0,78 0,73 1,07 0,83 1,05 0,39 0,80 1,14 0,0 87,4 0,0 36,3
IPI:IPI00555695.1 459 53,05 4,96 Dynactin	  1	  isoform	  1	  variant	  (Fragment) 4,14 4,14 7 4 4 2 0,61 1,40 0,90 0,54 0,96 0,88 1,43 0,74 0,94 0,54 1,76 0,48 1,18 1,06 44,5 68,9 45,1 31,1
IPI:IPI00646598.1 118 13,32 4,93 13	  kDa	  protein 10,17 10,17 7 4 4 2 1,19 0,74 1,22 0,73 1,36 0,52 1,21 1,34 1,17 1,23 0,91 1,35 1,40 1,00 186,0 71,3 132,0 36,7
IPI:IPI00941838.1 291 33,15 7,75 Putative	  uncharacterized	  protein	  TOR1B	  (Fragment) 3,78 3,78 7 4 4 2 1,27 0,85 1,30 0,87 1,39 0,96 0,95 1,22 1,77 1,03 1,31 1,33 1,25 1,90 117,7 87,1 69,8 69,9
IPI:IPI00550523.5 541 60,50 5,66 Isoform	  1	  of	  Atlastin-‐3 1,85 1,85 6 3 4 2 0,64 0,73 1,17 1,24 0,71 0,44 1,92 1,12 0,69 0,88 1,51 0,41 0,72 0,12 54,1 55,4 40,1 37,6
IPI:IPI00009950.1 356 40,20 6,95 Vesicular	  integral-‐membrane	  protein	  VIP36 7,58 7,58 5 5 4 2 1,12 0,70 1,07 1,08 1,02 0,95 0,79 1,22 1,12 1,43 0,81 1,47 1,47 1,09 52,7 29,9 49,7 107,2
IPI:IPI00010255.3 364 39,18 9,32 Rhomboid	  domain-‐containing	  protein	  2 2,2 2,2 5 4 4 2 1,11 0,67 1,02 0,97 0,85 0,74 1,03 0,91 1,11 0,87 0,83 1,09 1,02 1,01 62,7 36,0 45,1 34,5
IPI:IPI00329352.3 1222 134,27 5,81 Nodal	  modulator	  1 0,82 2,62 6 5 3 2 0,77 0,69 0,97 1,28 0,76 0,54 0,82 0,92 1,00 2,06 0,50 0,98 1,41 1,11 80,5 117,2 60,9 100,9
IPI:IPI00789500.1 206 23,31 5,59 Putative	  uncharacterized	  protein	  PLSCR1 6,31 6,31 6 4 3 2 0,94 1,04 1,54 0,99 1,50 0,93 0,94 1,29 1,68 1,39 1,05 1,15 0,83 1,07 82,3 93,9 48,6 81,8
IPI:IPI00939560.1 324 36,16 5,47 thioredoxin	  domain	  containing	  5	  isoform	  3 3,09 3,09 6 4 3 2 0,99 1,16 0,97 1,33 1,06 1,40 0,53 1,01 1,36 2,28 0,67 0,75 1,23 1,66 50,3 87,7 24,2 59,5
IPI:IPI00555848.5 222 24,12 6,70 Isoform	  4	  of	  ADP-‐dependent	  glucokinase 7,21 7,21 5 6 3 2 1,30 0,93 1,09 1,32 0,85 1,16 0,64 1,30 0,63 1,59 0,85 1,47 1,64 1,16 110,2 86,7 179,2 140,3
IPI:IPI00292387.6 699 73,56 9,47 Isoform	  Alpha	  of	  Nucleolar	  phosphoprotein	  p130 1,57 1,57 4 5 3 2 0,90 1,21 0,99 0,59 0,73 1,51 1,39 0,60 1,04 1,26 1,26 0,60 1,01 1,79 84,5 27,6 52,5 50,7
IPI:IPI00477489.1 213 23,57 6,06 Isoform	  1	  of	  Ras-‐related	  protein	  Rab-‐4B 7,04 7,04 4 3 3 2 0,81 0,72 1,24 0,87 0,83 0,90 1,34 1,12 1,34 1,68 0,75 0,93 1,01 1,22 49,6 39,0 47,2 44,4
IPI:IPI00760588.2 931 103,58 8,66 Isoform	  5	  of	  Double-‐stranded	  RNA-‐specific	  adenosine	  deaminase 0,97 0,97 4 3 3 2 1,22 0,90 0,92 1,15 0,99 1,68 0,93 0,69 0,84 1,19 0,93 0,90 1,02 0,99 81,4 43,6 34,5 35,5
IPI:IPI00910754.1 274 30,19 7,15 lactate	  dehydrogenase	  A	  isoform	  2 3,65 3,65 4 4 3 2 1,82 0,96 0,82 1,04 1,63 1,65 1,09 1,29 0,96 2,01 0,62 1,13 0,92 1,27 112,3 31,8 117,4 41,5
IPI:IPI00946633.1 129 14,24 5,97 Putative	  uncharacterized	  protein	  CCT7 19,38 19,38 4 4 3 2 0,65 1,65 0,91 0,63 1,29 1,57 0,89 0,76 1,32 0,59 1,79 0,46 1,00 1,89 64,8 53,0 73,6 108,2
IPI:IPI00007928.4 2335 273,43 8,84 Pre-‐mRNA-‐processing-‐splicing	  factor	  8 0,3 2,01 3 5 3 2 1,48 1,46 0,84 1,61 1,48 1,54 0,95 1,48 0,83 0,92 1,46 1,09 0,97 0,94 41,6 0,0 122,6 126,2

IPI:IPI00894559.1 201 22,36 8,91
NADH	  dehydrogenase	  (Ubiquinone)	  1	  alpha	  subcomplex,	  10,	  42kDa,	  isoform	  
CRA_c 2,99 2,99 3 2 3 2 1,25 1,05 1,07 1,19 1,59 0,99 0,89 1,03 1,18 1,74 0,83 1,16 1,17 0,71 37,6 0,0 32,0 0,0

IPI:IPI00909207.1 183 20,09 8,78 cDNA	  FLJ60461,	  highly	  similar	  to	  Peroxiredoxin-‐2 8,2 4,37 3 2 3 2 0,71 1,68 1,73 0,88 1,58 0,93 0,65 1,01 0,81 0,70 0,68 1,14 0,54 0,54 27,8 35,3 31,0 0,0

IPI:IPI00909410.1 174 19,55 4,70
cDNA	  FLJ57445,	  moderately	  similar	  to	  Homo	  sapiens	  CD302	  antigen	  (CD302),	  
mRNA 4,6 4,6 3 4 3 2 1,04 0,62 1,07 1,03 1,10 0,68 1,07 1,56 0,84 0,81 0,79 1,90 0,74 0,84 54,9 25,0 53,3 29,2

IPI:IPI00922761.1 150 16,82 4,91
cDNA	  FLJ57318,	  highly	  similar	  to	  HLA	  class	  II	  histocompatibility	  antigen,	  
DRalpha	  chain 4 4 3 2 3 2 1,67 1,11 1,13 0,64 1,09 1,23 0,58 0,25 0,57 0,77 0,98 1,33 4,19 0,97 0,0 33,9 0,0 0,0

IPI:IPI00953446.1 461 53,35 8,32 Putative	  uncharacterized	  protein	  FMNL2 1,95 1,95 3 4 3 2 0,80 0,93 0,79 0,89 0,73 0,64 1,39 0,53 0,91 1,08 1,34 0,67 0,87 0,87 57,9 0,0 52,7 33,3
IPI:IPI00792065.3 584 66,28 8,18 Putative	  uncharacterized	  protein	  TOR1AIP1 3,77 6,16 10 20 2 2 1,64 0,30 1,31 0,24 1,09 0,38 0,71 0,71 0,21 2,54 0,37 1,33 2,56 3,22 77,6 62,6 192,4 263,8
IPI:IPI00008529.1 115 11,66 4,54 60S	  acidic	  ribosomal	  protein	  P2 10,43 10,43 4 4 2 2 0,64 1,88 1,01 0,99 1,31 0,84 2,09 1,77 1,06 0,49 1,28 1,02 0,30 0,85 74,3 71,4 95,6 69,9
IPI:IPI00059279.5 974 110,43 6,49 Exocyst	  complex	  component	  4 0,92 1,75 4 4 2 2 0,81 1,01 0,78 0,86 0,66 0,81 1,49 0,69 0,89 0,77 1,44 0,82 0,90 0,97 54,7 59,9 45,1 30,7
IPI:IPI00218435.1 521 58,28 7,42 Isoform	  2	  of	  U4/U6	  small	  nuclear	  ribonucleoprotein	  Prp4 1,92 1,92 4 4 2 2 1,36 1,41 0,77 1,10 1,02 1,70 0,88 0,73 1,00 1,40 1,09 1,03 1,03 1,40 28,6 53,4 60,5 82,3
IPI:IPI00297779.7 535 57,45 6,46 T-‐complex	  protein	  1	  subunit	  beta 2,24 2,24 4 4 2 2 0,87 1,99 0,92 0,68 2,15 1,84 1,00 0,93 1,69 0,85 2,21 0,65 1,09 2,09 79,5 114,9 55,3 108,8
IPI:IPI00414963.2 296 31,48 4,96 Isoform	  2	  of	  Polyadenylate-‐binding	  protein	  2 3,72 6,42 4 3 2 2 0,80 1,18 0,59 0,96 1,05 1,28 0,71 0,83 1,37 1,31 1,35 0,50 1,58 1,38 50,7 47,9 44,1 33,3
IPI:IPI00477831.2 941 107,17 6,46 Isoform	  1	  of	  Endoplasmic	  reticulum	  aminopeptidase	  1 1,06 1,06 4 4 2 2 0,64 1,19 1,54 0,67 0,72 0,94 0,57 0,83 0,87 1,46 1,01 0,59 0,66 0,70 29,6 68,4 42,3 56,4
IPI:IPI00514106.3 464 52,46 9,35 Putative	  uncharacterized	  protein	  LEMD2 3,66 3,66 4 4 2 2 1,36 0,74 0,94 0,81 1,12 1,10 1,47 0,57 1,45 0,92 1,10 1,05 0,83 1,40 64,6 84,0 71,2 108,1

IPI:IPI00792848.1 187 21,30 7,97
cDNA	  FLJ35177	  fis,	  clone	  PLACE6013885,	  highly	  similar	  to	  Polypeptide	  N-‐
acetylgalactosaminyltransferase	  6 4,28 4,28 4 4 2 2 1,05 0,61 1,02 1,51 1,10 0,44 1,33 1,31 0,70 0,72 0,74 1,41 1,23 0,75 26,5 39,6 32,2 33,1

IPI:IPI00829763.1 116 13,07 4,92 Isoform	  5	  of	  RING	  finger	  protein	  170 12,07 12,07 4 4 2 2 1,05 0,60 1,04 0,99 1,05 0,54 0,93 1,36 0,91 1,01 0,63 1,67 0,77 0,61 62,9 48,0 69,7 86,1

IPI:IPI00909424.1 120 14,08 9,07
cDNA	  FLJ57958,	  highly	  similar	  to	  NADH	  dehydrogenase	  (ubiquinone)	  1	  alpha	  
subcomplex	  subunit	  13 7,5 7,5 4 6 2 2 0,86 1,11 1,33 1,23 1,27 0,55 1,23 1,59 1,07 1,41 0,85 1,62 0,85 0,83 50,0 53,9 90,6 41,5

IPI:IPI00910780.1 141 15,57 4,81 cDNA	  FLJ56706,	  highly	  similar	  to	  Bcl-‐2	  homologous	  antagonist/killer 7,8 31,91 4 6 2 2 0,70 1,15 1,09 0,79 1,12 1,12 0,87 1,12 0,94 1,38 0,77 1,12 1,75 1,09 58,6 65,3 63,8 178,8

IPI:IPI00927234.1 369 40,51 8,19
cDNA	  FLJ33909	  fis,	  clone	  CTONG2008521,	  highly	  similar	  to	  Homo	  sapiens	  
diacylglycerol	  lipase	  beta 2,44 7,32 4 5 2 2 1,15 0,64 0,87 1,13 0,96 0,77 1,06 1,07 0,98 1,08 0,75 1,51 1,47 1,07 66,0 50,9 49,2 66,5

IPI:IPI00000059.2 162 18,26 7,75 LFA-‐3 6,17 6,17 3 4 2 2 1,14 1,06 1,10 1,19 0,99 0,69 0,90 1,01 1,32 1,08 0,84 1,12 1,01 1,96 66,1 34,2 74,7 51,0
IPI:IPI00002525.3 172 18,84 5,69 Neudesin 5,23 5,23 3 4 2 2 0,42 0,78 0,76 1,88 0,55 0,75 0,46 1,65 1,04 4,18 0,56 0,99 0,74 0,69 51,2 37,6 39,7 33,3
IPI:IPI00004573.2 764 83,23 5,74 Polymeric	  immunoglobulin	  receptor 1,31 1,31 3 4 2 2 0,74 0,54 1,39 0,75 0,93 1,76 1,60 1,69 1,01 0,90 0,88 0,62 0,66 1,23 52,4 30,0 54,5 63,3
IPI:IPI00005578.1 541 61,14 6,76 EH	  domain-‐containing	  protein	  4 4,07 2,03 3 5 2 2 1,19 1,12 0,60 1,25 1,34 1,03 1,18 0,83 0,43 1,79 1,00 1,09 0,57 0,71 90,8 0,0 68,8 103,8
IPI:IPI00012102.1 552 62,04 8,31 N-‐acetylglucosamine-‐6-‐sulfatase 2,17 2,17 3 4 2 2 1,36 0,88 1,54 1,39 0,95 2,10 0,88 0,96 1,22 1,01 0,90 0,85 0,74 1,00 98,0 58,0 69,5 58,2
IPI:IPI00025019.3 241 26,47 8,13 Proteasome	  subunit	  beta	  type-‐1 3,73 3,73 3 4 2 2 0,94 1,43 0,91 0,68 1,88 1,42 0,87 0,57 1,24 0,85 1,23 0,54 1,20 2,46 42,5 33,6 44,6 36,3
IPI:IPI00183781.4 104 12,41 5,85 Isoform	  2	  of	  AP-‐2	  complex	  subunit	  sigma 14,42 14,42 3 3 2 2 1,94 1,12 0,99 1,50 1,45 2,93 1,13 0,96 1,76 0,78 1,18 1,29 1,51 2,11 60,7 46,9 33,4 84,5
IPI:IPI00409635.2 893 98,84 8,68 Isoform	  2	  of	  Extended	  synaptotagmin-‐2 1,12 1,12 3 4 2 2 1,36 1,20 0,84 1,20 1,10 0,84 1,17 1,03 1,24 1,19 0,85 1,21 1,05 1,25 112,0 47,7 125,2 97,9
IPI:IPI00644810.1 320 36,21 8,81 Dihydrolipoamide	  branched	  chain	  transacylase	  E2 2,81 2,81 3 4 2 2 1,38 1,00 0,85 1,07 0,95 0,99 1,55 1,27 0,92 0,97 0,94 1,18 1,03 0,90 38,6 40,4 36,4 45,9
IPI:IPI00791754.1 155 17,51 8,37 cDNA	  FLJ54968 4,52 4,52 3 3 2 2 1,00 0,76 1,15 0,85 1,29 0,49 1,05 1,63 1,06 0,67 0,85 2,27 0,84 0,80 24,0 32,1 27,5 27,9
IPI:IPI00794003.1 157 17,77 4,89 18	  kDa	  protein 6,37 6,37 3 4 2 2 0,69 1,48 1,05 0,85 0,99 2,03 0,82 1,28 1,10 1,72 0,88 0,88 0,87 1,66 65,1 43,9 92,8 74,1
IPI:IPI00852623.1 1266 142,61 6,19 Plexin	  B2 0,95 1,5 3 4 2 2 1,22 1,07 1,00 0,86 0,90 0,91 1,19 1,00 0,91 1,12 0,69 1,03 1,01 1,38 38,3 42,1 52,8 42,2
IPI:IPI00885178.1 114 12,88 8,16 Isoform	  Zeta	  of	  Apoptosis	  regulator	  BAX 9,65 9,65 3 4 2 2 1,03 1,07 1,01 1,09 1,47 2,37 0,55 0,95 1,16 0,51 1,38 0,84 1,88 1,51 103,1 54,9 102,1 54,8
IPI:IPI00902732.2 436 50,01 7,25 Isoform	  2	  of	  Mitofusin-‐2 1,83 1,83 3 4 2 2 0,88 0,60 0,93 1,05 1,00 0,64 1,40 1,57 0,80 0,93 0,84 1,79 0,97 0,69 42,6 35,5 0,0 38,3
IPI:IPI00903145.1 583 68,52 6,37 Radixin 1,37 2,92 3 4 2 2 0,76 1,10 0,84 1,65 0,93 1,39 0,60 1,01 0,95 1,17 0,84 0,65 1,29 1,47 37,1 38,7 0,0 39,5
IPI:IPI00909934.1 372 39,05 4,50 cDNA	  FLJ50962,	  highly	  similar	  to	  P-‐selectin	  glycoprotein	  ligand	  1 4,03 4,03 3 2 2 2 0,65 0,96 1,30 0,80 0,57 0,73 1,48 0,63 1,14 0,75 1,38 0,47 0,65 0,60 23,2 36,8 0,0 28,8
IPI:IPI00014230.1 282 31,34 4,84 Complement	  component	  1	  Q	  subcomponent-‐binding	  protein,	  mitochondrial 4,96 4,96 2 4 2 2 0,59 0,94 1,08 1,46 0,63 0,52 2,37 1,32 0,89 0,66 1,05 0,85 0,28 0,54 41,8 25,5 54,5 37,2
IPI:IPI00029260.2 375 40,05 6,23 Monocyte	  differentiation	  antigen	  CD14 7,47 7,47 2 3 2 2 0,93 1,28 1,11 0,74 1,00 2,03 0,90 0,67 0,92 1,40 0,81 0,70 1,52 0,95 69,1 0,0 80,3 45,3
IPI:IPI00031772.1 83 9,61 9,47 Normal	  mucosa	  of	  esophagus-‐specific	  gene	  1	  protein 8,43 8,43 2 3 2 2 0,75 1,35 0,62 0,59 2,03 1,56 0,89 1,20 1,18 2,07 0,49 1,30 0,73 0,27 37,7 27,2 39,7 29,6
IPI:IPI00177940.2 336 36,84 8,79 Retinol	  dehydrogenase	  14 8,33 2,38 2 2 2 2 0,88 0,78 0,87 0,90 0,85 0,88 1,15 1,04 0,86 0,88 0,79 1,33 1,12 0,89 26,7 0,0 36,3 20,6
IPI:IPI00181620.3 672 73,95 6,61 Isoform	  2	  of	  GPI	  ethanolamine	  phosphate	  transferase	  3 2,08 2,08 2 3 2 2 0,96 0,54 1,03 1,25 0,80 0,42 1,18 1,35 1,06 0,33 1,08 1,05 0,70 0,50 61,1 0,0 54,3 25,6
IPI:IPI00293853.3 319 35,61 4,93 Cell	  surface	  A33	  antigen 3,45 3,45 2 4 2 2 1,00 0,54 0,63 1,71 1,16 0,46 0,58 0,90 1,48 1,77 0,77 0,95 0,77 2,60 54,4 25,2 52,2 40,0
IPI:IPI00377081.1 123 13,47 8,02 stomatin	  isoform	  b 9,76 9,76 2 3 2 2 0,94 0,52 1,40 0,74 1,53 0,98 0,49 0,29 0,65 0,31 0,78 1,00 3,31 0,82 53,4 0,0 55,0 30,0
IPI:IPI00397611.2 211 24,26 11,55 24	  kDa	  protein 4,27 4,27 2 4 2 2 0,24 1,74 0,89 0,30 0,36 1,06 0,54 0,29 0,95 1,06 2,04 0,18 0,30 1,04 47,6 0,0 33,3 43,7
IPI:IPI00413691.2 197 21,90 9,55 polypyrimidine	  tract-‐binding	  protein	  1	  isoform	  d 5,08 5,08 2 3 2 2 0,53 0,93 0,79 0,68 0,59 0,97 1,14 0,81 0,73 1,06 1,19 0,35 0,55 0,67 0,0 0,0 51,7 32,2
IPI:IPI00647836.1 100 11,51 7,97 Family	  with	  sequence	  similarity	  129,	  member	  A 10 10 2 4 2 2 1,18 1,24 0,84 0,76 1,42 0,97 1,11 0,60 0,86 0,98 1,49 1,00 1,38 0,61 37,9 0,0 41,4 38,4
IPI:IPI00759728.1 488 54,54 7,33 Isoform	  2	  of	  Sialate	  O-‐acetylesterase 2,05 2,05 2 3 2 2 1,44 0,55 1,83 0,80 0,82 4,51 0,73 0,87 0,89 0,77 0,85 0,44 0,85 1,44 34,8 0,0 36,8 25,5
IPI:IPI00784835.3 335 38,49 7,55 septin	  9	  isoform	  f 2,69 2,69 2 3 2 2 0,81 2,16 1,03 0,60 0,84 0,61 1,36 0,87 0,66 1,04 2,22 0,83 0,97 0,69 30,7 26,7 47,4 36,3
IPI:IPI00787280.1 369 43,49 6,34 Isoform	  3	  of	  Septin-‐8 1,9 1,9 2 2 2 2 0,63 3,18 1,33 0,60 0,59 0,83 0,77 1,34 0,60 0,40 3,13 0,47 0,90 0,88 36,9 0,0 0,0 0,0
IPI:IPI00790465.1 264 29,72 9,29 HLA-‐B	  associated	  transcript	  5 6,44 6,44 2 4 2 2 1,41 0,89 1,17 1,17 1,22 1,61 0,93 1,93 1,46 1,01 0,89 1,60 1,58 1,62 66,4 22,4 44,1 35,2
IPI:IPI00791423.1 600 70,45 10,45 Putative	  uncharacterized	  protein	  SLTM 1,33 1,33 2 2 2 2 1,36 1,22 0,85 0,78 1,03 1,76 1,15 0,81 1,26 1,52 1,17 0,95 1,30 1,53 38,2 0,0 43,4 0,0
IPI:IPI00893301.1 302 33,36 4,36 Putative	  uncharacterized	  protein	  EIF3B 4,64 4,64 2 4 2 2 0,37 2,34 1,02 0,33 0,84 1,41 1,43 0,89 0,94 0,55 2,27 0,26 1,04 1,73 33,8 34,1 51,9 78,9
IPI:IPI00910572.1 751 79,87 7,58 aldehyde	  dehydrogenase	  16A1	  isoform	  2 1,46 1,46 2 2 2 2 1,92 1,41 0,76 0,66 2,32 2,53 1,25 0,77 1,48 0,86 1,71 0,88 1,43 1,70 66,6 0,0 65,0 0,0

IPI:IPI00922387.1 538 61,89 8,65
cDNA	  FLJ50613,	  highly	  similar	  to	  Vacuolar	  protein	  sorting-‐associated	  protein	  
45 1,49 1,49 2 2 2 2 1,75 1,41 1,07 1,05 1,17 1,63 0,84 0,89 1,01 1,14 0,99 1,17 1,35 1,82 25,2 29,9 41,5 0,0

IPI:IPI00924819.1 179 20,24 8,41 Mesencephalic	  astrocyte-‐derived	  neurotrophic	  factor 12,29 13,97 2 4 2 2 0,74 0,98 0,81 1,63 0,81 0,57 0,83 1,16 0,92 1,16 0,81 1,02 0,83 0,82 51,3 17,7 34,7 32,3
IPI:IPI00925674.1 1555 176,38 6,29 176	  kDa	  protein 0,71 0,71 2 4 2 2 1,33 0,72 0,96 0,83 1,11 2,26 1,12 0,69 1,34 1,49 0,66 0,94 1,34 1,11 39,4 0,0 56,6 39,1
IPI:IPI00930153.1 557 61,85 6,80 phospholipase	  B	  domain	  containing	  2	  isoform	  2	  precursor 1,62 1,62 2 4 2 2 0,96 0,78 1,56 0,81 0,92 1,63 1,23 0,82 1,02 0,75 0,93 0,39 0,64 1,35 31,7 22,8 37,5 31,2

IPI:IPI00940046.1 305 34,57 7,77 cDNA	  FLJ40980	  fis,	  clone	  UTERU2014464,	  highly	  similar	  to	  ACID	  CERAMIDASE 3,61 3,61 2 4 2 2 0,64 0,68 1,08 0,98 0,71 0,72 1,43 0,84 1,14 0,87 0,73 0,51 0,61 0,68 53,2 28,9 42,6 68,9

Table S1. All proteins that were quantified in the iTRAQ experiments


